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Sammenfatning

Overvagning af fugleinfluenza, avieer influenza (Al), pa EU niveau gar tilbage til 2002, og Danmark fglger EU
kommissionens bestemmelser for udformning af overvagningen, der har skiftet gennem arene i takt med
indhgstede erfaringer.

Som led i den passive overvagning for Al virus i 2021, blev der testet 760 fugle, som var fundet dgde i naturen.
Ud af de undersggte fugle var 291 inficeret med HPAI virus. Af disse var 48 af subtypen H5N1, tre af subtypen
H5N3, fire af subtypen H5N5 samt 233 af subtypen H5N8. Derudover var tre vilde fugle inficeret med HPAI
H5 virus, hvor NA ikke kunne subtypes. Derudover blev der pavist LPAI H5 i én fugl, og Al virus der ikke var
H5/H7 virus i 8 fugle. Genetiske analyser viser at de danske HPAI virus fra 2021 er neert besleegtede med de
europaiske virus fra samme periode.

Der blev udfgrt en aktiv overvagning af Al virus i raske vilde fugle i Danmark i 2021. Denne blev udfgrt i
samarbejde med Fgdevarestyrelsen (FVST) og Statens Naturhistoriske Museum, Kgbenhavns Universitet
(SNM) i henhold til “Projektplan vedr. overvagning af avieer influenza i vilde fugle i Danmark i 2021”. | den
aktive overvagning blev i alt 1015 fugle undersggt i 234 pools, hvor 10 var positive for H5/H7. Af de positive
pools var én H5 LPAI, og 9 var H5 HPAI. Ud af de 234 pools var 204 pools af levende fugle og nedlagt fjervildt.
Her vari alt var 56 pools positive, svarende til 28 %. De positive pools blev testet med specifikke subtypnings
PCR metoder for H5 og H7. | alt blev ni pools subtypet til H5. Ud af disse blev én patogenicitetsbestemt ved
sekventering til LPAI H5 og de resterende til HPAI H5.

Udover de levende fugle og nedlagte fjervildt, blev der i 2021 ogsa indsamlet fugleklatter fra Vadehavet,
Bgjden Nor og Nyord Enge, fordi der tidligere har vaeret mange vilde fugle med HPAI i disse omrader (sakaldte
potentielle "HPAI hotspots”). Der blev udtaget op til 100 fugleklatter pr. lokation i oktober 2021 fra sender,
gaes, svaner og mager og disse udggr 30 pools ud af de samlede 234 fra den aktive overvagning. | alt testede
seks pools positive for aviaer influenzavirus (AIV) ved PCR. Fem pools testede positiv for AlV af anden subtype
end H5/H7, mens én pool blev subtypet til H5. Denne pool blev patogenicitetsbestemt til at vaere HPAI virus.
Dette resultat indikerer, at disse omrader kan veere reservoir for HPAI virus. Fund af HPAI virus i
tilsyneladende raske vilde fugle har hidtil veeret ussedvanligt, og blev fgrste gang set i Danmark i 2020.

Der har veeret udbrud med HPAI virus i 19 fjerkraebesaetninger i 2021. Fjorten af disse 1a indenfor HPAI
saesonen 2020/2021, der generelt var domineret af HPAI virus med subtypen H5NS8. Tretten af udbruddene
var forarsaget af H5N8 virus, mens et enkelt var forarsaget af H5SN5 virus. Fem udbrud var i perioden 1.
november til 31. december 2021 og tilhgrte dermed HPAI sseson 2021/2022, der var domineret af virus med
subtypen H5N1. Alle disse fem udbrud var forarsaget af HPAI H5N1 virus. | alle tilfeldene i 2021, var virus
naert beslegtede med samtidige fund af HPAI virus i vilde fugle. De fleste tilfeelde begraensede sig til
primaerbesaetningerne, men i to tilfaelde kunne det, efter en epidemiologisk udredning, ikke udelukkes, at
der var sket smitte mellem beszetninger. Der blev i nogle af udbruddene i andebesaetninger ogsa pavist H5
LPAI virus og/eller virus som ikke var H5/H7 subtype, hvilket er forventeligt, da @nder er det naturlige
reservoir for aviaere influenzavirus.

For fgrste gang i Danmark blev HPAI virus pavist i et pattedyr i 2021, idet HPAI H5NS8 virus blev pavist i en
spaettet sael, der var fundet dgd pa en strand pa Sydvestfyn. Seelen var indsendt til undersggelse pa Center
for Diagnostik pa DTU, som led i sygdomsovervagningen af faldvildti 2021. Det paviste virus var teet beslaegtet
med de virus, der er pavist i vilde fugle og tamfjerkree siden efteraret 2020, bade herhjemme og i resten af
Europa. Der var enkelte mutationer i virus fra salen, der viste tegn pa mulig tilpasning til pattedyr. Under de
seneste sasoner med fugleinfluenza i fugle, er der i stigende grad rapporteret om fund af HPAI virus i
vildtlevende pattetyr, herunder i saler og vilde raeve i Nordeuropa. Nar pattedyr smittes med influenzavirus
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fra fugle, er der risiko for at virus muterer og tilpasser sig sin nye vaertsart og pattedyr generelt, hvilket kan
@ge det zoonotiske potentiale.

Overvagningen i Danmark tilvejebringer veerdifuld information om de virus, der er udbredt i de danske
fuglebestande. Baseret pa sekvenser fra de paviste danske H5 virus er der udfgrt en PCR assay fitness-analyse
af de matrix-assays og H5 subtypningsassays, der anvendes til bade Al mistanker og overvagning. Analysen
indikererede, at de assays, der anvendes til detektion af Al virus og subtypning af H5 HPAI og LPAI virus, er
anvendelige overfor de virus, der cirkulerer i Danmark i dag, pa trods af den drift i sekvenserne, som blev
afslgret ved fuldleengde sekventering og molekylaerfylogenetisk analyse. Fitness-analysen understregede
vigtigheden af, at der foretages en Igbende monitorering af drift i sekvenserne, sa de anvendte assays kan
opdateres ved behov. Det er ngdvendigt, at der nationalt holdes gje med driften i H5/H7 virus. P4 den made
kan vi bedst sikre, at vi har det rette veerktgj til at pavise H5/H7 virus med hgj sensitivitet, nar der opstar
mistanke om Al virus i danske fjerkreebesatninger, og saledes hurtigt fa kontrol over de anmeldepligtige Al
virus til gavn for bade dyresundheden og samfundsgkonomien.
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Formal og afgransning

Formalet med Al overvagningen i vilde fugle i Danmark er at sikre en tidlig pavisning af HPAI (passiv
overvagning) og at belyse vilde fugles rolle i spredningen af Al virus (aktiv overvagning). Overvagningen
udfgres som en virologisk screening, der primaert er rettet mod Al virus med subtyperne H5 og H7. Fund af
andre Al virus i vilde fugle subtypes sa vidt muligt. Via den molekylzere karakterisering af de virus, der pavises
i vilde fugle i den danske fauna, og fjerkree der opdreettes pa dansk grund, opnds en mere preecis
karakterisering af virus end blot pa subtype niveau, fx til hurtig karakterisering af H7 virus med henblik pa
identifikation af Asian H7N9 like virus og andre varianter af Al virus med zoonotisk potentiale. De molekylaere
analyser frembringer ligeledes veerdifulde data til en Igbende evaluering af egnetheden af de
molekylaerdiagnostiske assays, der anvendes til at undersgge mistanker om Al i fjerkrae. Dette er en stadig
ngdvendighed, da Al virus konstant muterer.

Al overvagningen i vilde fugle i Danmark i 2021 bestod af:

1) Passiv overvagning.

Overvagning for HPAI i dgde og syge vilde fugle i medfgr af Kommissionens delegerede forordning (EU)
2020/689 af 17. december 2019. Malgruppen af fugle er angivet i artslisten (EFSA, 2017).
FVST indberettede laboratorieresultaterne fra den passive overvagning til EFSA.

2) Aktiv overvagning.

En national aktiv overvagning for LPAI virus i levende vilde fugle, herunder nedlagte fugle.

Som en ny aktivitet i 2021 blev der ogsa undersggt fugleklatter fra HPAI hotspots identificeret ud fra tidligere
HPAI saesoner, med henblik pa detektion af HPAI virus. Formalet var at undersgge om omgivelserne disse
steder udggr et reservoir af HPAI virus.

3) Molekylaer karakterisering.

Udvalgte virus og gener fra 1) + 2), samt virus i fjerkraebesaetninger pavist i forbindelse med Al mistanker og
virologisk overvagning af opdreettet fjervildt, blev karakteriseret molekylaert, primaert med fokus pa
karakterisering af H5 og H7 virus.
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Baggrund, relevans og perspektiv

Avieer influenza (Al) er en smitsom virusinfektion, som kan angribe alle fuglearter, og som er forarsaget af
influenza A virus. Influenza A virus tilhgrer Orthomyxoviridae virusfamilien og har et negativ-sense,
enkeltstrenget, segmenteret RNA genom. Influenza A virus kan inficere mange dyrearter inkl. mennesker,
grise, heste og fugle. Vilde fugle af ordenerne Anseriformes (&nder, gaes og svaner) og Charadriiformes
(mager, terner og vadefugle) menes at udggre det naturlige reservoir for influenza A virus (Hurt et al., 2017).

Influenza A virus udviser en stor diversitet. Mest udtalt er den genetiske og antigene variation af
overfladeproteinerne haemagglutinin (HA) og neuraminidase (NA). Virus klassificeres ud fra den antigene
variation af disse HA og NA proteiner. | fugle kendes 16 hovedvarianter af HA (H1-H16) og 9 varianter af NA
(N1-N9). De findes i mange kombinationer, og disse sakaldte virussubtyper (f.eks. HIN1, H5N1 og H7N3)
anvendes i influenza A virus klassifikationen og nomenklaturen. Al virus kan yderligere klassificeres pa
baggrund af deres patogene fanotype i kyllinger. Hgjpatogen avizer influenza (HPAI) er en akut systemisk
sygdomstilstand i fjerkree, hvor mortaliteten kan veere op til 100 %. HPAI er med meget fa undtagelser
begraenset til virus af subtyperne H5 og H7, men det er ikke alle H5 og H7 virus, der er hgjpatogene. Alle
andre aviaere influenzavirus er normalt lavpatogene (LPAI), og forvolder mildere eller ingen sygdom (Hurt et
al., 2017). LPAI virus med subtyperne H5 og H7 kan dog mutere til HPAI virus. | nogle tilfeelde ser det ud til,
atvirus har muteret fra LPAI til HPAI umiddelbart efter introduktion af LPAI til fjerkrae, mens LPAI virus i andre
tilfaelde ser ud til at have cirkuleret i manedsvis fgr den/de ngdvendige mutationer er sket (Banks et al.,
2001). Det er saledes rimeligt at antage, at risikoen for, at aendringen fra LPAI til HPAI vil ske, afhanger af
hvor laenge og hvor mange LPAI virus, der cirkulerer i en flok (Alexander, 2007). Dermed er det en ugnsket
situation at have LPAI H5/H7 virus cirkulerende i fjerkreeflokke, og séledes er det vigtigt at undga introduktion
af LPAI H5/H7 virus. LPAI virus forekommer enzootisk hos vilde fugle.

HPAI i Europa siden 2014

De seneste ar har der veeret udbrud af HPAI H5 virus i vilde fugle og fjerkrae i Europa. | vinteren 2014/2015
blev HPAI H5NS virus rapporteret fra bade vilde fugle og fjerkrae i EU (Tyskland, Holland, UK, Sverige, Italien,
Ungarn). Disse virus tilhgrte clade 2.3.4.4a HPAI H5 virus. Genetiske undersggelser af virus fra bade vilde
fugle og fjerkrae peger pa en rolle for vilde fugle i spredningen af virus. HSN8 virusset blev ogsa fundet i USA,
og reassorterede efterfglgende med amerikansk linje NA gener. Reassorterede HPAI H5 clade 2.3.4.4a virus
med andre N typer end N8 (H5N5, H5N6) er ligeledes fundet i Asien.

| 2016-2017 blev der igen rapporteret om HPAI H5N8 virus i Europa i vilde fugle og fjerkree. H5 fra denne
periode adskilte sig genetisk fra 2014-15 HPAI H5N8 virus og tilhgrte clade 2.3.4.4b. Det fgrste fund var 27.
oktober 2016 i en vild fugl i Ungarn. Virusset spredte sig herefter hurtigt til de fleste europaiske lande,
herunder Danmark, hvor det fgrste HPAI virus blev pavist i en dgd troldand den 7. november 2016. Genetiske
analyser har indikeret, at det er sandsynligt, at virusset blev introduceret med vilde fugle fra Rusland via hhv.
en nord- og en centraleuropaeisk rute. Det er teet beslaegtet med virus, der blev pavist tidligere i 2016 i Tyva,
Rusland. FAO (The Food and Agriculture Organization) advarede i september 2016 om, at der var stor risiko
for spredning af HPAI H5N8 vest og syd for Tyva med traekfugle, pa baggrund af dette fund og ved
sammenligning med dynamikken af tidligere introduktioner af HPAIl virus til Europa (Sims et al., 2016). Udover
H5NS8, blev der i 2016-17 i mindre omfang pavist HSN5 og H5N6 HPAI virus i Europa. Disse virus er
sandsynligvis opstaet ved reassortment mellem HPAI H5N8 og lokale lavpatogene virus.

| 2018-19 var der udbrud af HPAI clade 2.3.4.4b H5N6 i flere europaiske lande. Ud over Danmark, var der
fund af dette virus i Finland, Sverige, Holland, Tyskland, Irland, Slovakiet og Storbritannien, primaert i fgrste
halvar af 2018. Hovedparten af de positive fund i Danmark var i vilde fugle indsamlet i perioden 12. februar
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til 17. april 2018, herefter fandtes sporadiske HSN6 HPAI positive vilde fugle i juli, august og september 2018.
Efter yderligere 3 maneder blev der pavist HPAI H5N6 i en havgrn fundet den 22. december 2018 ved
Nastved, og i en musvage fundet i Odsherred den 4. januar 2019. Sddanne sene fund sas ikke i andre
europaiske lande (Liang et al., 2021a).

Der var generelt meget lavere aktivitet for s vidt angar fund af HPAI virus i vilde fugle og fjerkree pa
europaeisk plan i 2019 end i de foregdende ar med fgrst HPAI HSN8 og dernaest HPAI H5N6. | Polen var der
flere udbrud med HPAI H5N8 i fjerkrae i slutningen af 2019 og starten af 2020. Fylogenetiske analyser viste,
at disse virus var teettere beslaegtet med virus fra Afrika (Nigeria) end med europaeiske HPAI H5Nx virus fra
2016-2018. | starten af 2020 var der ogsa rapporter om HPAI H5N8 fra Tyskland, Ungarn, Rumaenien,
Slovakiet og Tjekkiet. De involverede virus var taet beslaegtet med de polske ”"Nigeria-like” HPAI H5N8 virus
ifplge det europaeiske referencelaboratorium for aviaer influenza og Newcastle disease, 1ZSVe, Italien (EURL).

| perioden fra september 2020 til september 2021 var der omfattende udbrud med HPAI virus i Europa.
Generelt var virus fundet i epizootien 2020/2021 (september 2020 — september 2021) taettere beslaegtet
med virus fra Irak end med de virus, der cirkulerede i starten af 2020, og omtales derfor nogle gange som
“Iraqi-like”. De har saledes en anden genotype end de H5N8 virus, der blev fundet i foraret 2020 (Liang et al.,
2021b). | 2020-2021 blev der pavist HPAI H5 i vilde fugle i 28 europeeiske lande og udbrud i kommercielle
fierkraebedrifter eller hobbybeszetninger i 25 europaeiske lande (EFSA, 2022a). | alt blev 2406 dgde, vilde
fugle fundet inficeret med HPAI H5 og 1385 udbrud rapporteret i kommercielle fjerkraebesaetninger eller
hobbybesaetninger (EFSA, 2022a). Dette var den hidtil stgrste HPAI epizooti i Europa indtil 2021/2022 HPAI
saesonen, hvor 3573 dgdfundne vilde fugle blev pavist positive med HPAI H5 og med 2467 udbrud rapporteret
i fjerkraebedrifter eller hobbybesaetninger. Saesonen var domineret af HPAI H5N8 virus, men H5N1, H5N2,
H5N3, H5N4 virus blev ogsa pavist, og indenfor flere af subtyperne var der tale om flere forskellige genotyper.
HPAI virus blev pavist hen over sommeren 2021 om end pa et meget lavere niveau end i vinter- og
forarsmanederne.

Siden september 2021, har Europa veeret ramt af endnu en omfattende HPAI epizooti. Genetiske analyser
har vist, at virus i denne sason bade er virus, der har persisteret fra 2020/2021 fugleinfluenzasasonen og
derudover ogsa nye HPAI virusvarianter, der formentlig er blevet introduceret gennem efterarstraekket af
vilde fugle ind over Europa fra Nordgst eller er opstaet ved lokale reassorteringsbegivenheder i Europa (EFSA,
2022a).

Under de seneste saesoner med fugleinfluenza i fugle, er der i stigende grad ogsa rapporteret om fund af
hgjpatogen fugleinfluenza i vildtlevende pattetyr, herunder iszer i seeler og vilde reeve i Nordeuropa (EFSA,
2022a).

Zoonotiske tilfaelde med Al virus

| 2021 har der i alt veeret 63 tilfaelde af human AIV virus smitte (World Health Organization, 2021a, 2021b)
(Tabel 1). Isaer HPAI virus med subtypen HSN6 og HIN2 har haft en hgjere tendens til at smitte til mennesker.
Nogle af tilfaeldene med H5N6 er med clade 2.3.4.4b virus, men virus er ikke meget neert beslaegtet med de
virus der blev pavist i Danmark i 2018/2019. Den 31. maj 2021, blev der for fgrste gang rapporteret et humant
H10N3 tilfaelde. Den 41-arige smittede mand fra Zhenjiang blev d. 28. april 2021 indlagt med kvalme og
febersymptomer. Det er ikke tydeligt, hvordan manden blev eksponeret for virusset, men tilfeeldet anses som
at vaere forarsaget af en tilfaeldig infektion fra fugl til menneske, og med meget lav sandsynlighed for smitte
fra menneske til menneske. Derudover blev der for fgrste gang ogsa detekteret clade 2.3.4.4b H5N8 HPAI
virus i mennesker. Den 18. februar 2021 blev det rapporteret, at syv arbejdere pa en fjerkraebesatning i
Rusland var testet positiv med HPAI virus i december 2020. Ved test var ingen af arbejderne syge og de
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udviste ikke symptomer i hele opfglgningsperioden. 12021 og 2022 blev der for fgrste gang rapporteret
sporadisk smitte til mennesker med clade 2.3.4.4b HPAI H5N1 virus i England (december 2021), USA (april
2022) og Spanien (september 2022), hvor alle tilfaelde var uden saerlige symptomer.

Tabel 1. Zoonotiske tilfeelde med Al virus, 2021

H5N1 H5N6 H5N8 H7N4 H7N9 HIN2 H10N3 H10N8
Tilfeelde i 2021 2% 33** 7** 0 0 20 1 0
Fatale tilfeelde i 1 10 0 0 0 0 0 0
2021
Tilfeelde i alt*** 863 58 7 1 1568 61 1 1
Fatale tilfelde i 456 27 0 0 616 2 0 1
alt***

Data fra World Health Organization, Avian Influenza Weekly Update 2021 (http://apps.who.int/iris/handle/10665/341148)
*Clade 2.3.4.4b og clade 2.3.2.1a, hvor det fatale tilfaelde var med clade 2.3.2.1a HPAI virus

**Clade 2.3.4.4b

***Til og med tilfeelde fra 2021. Tilfeelde fra 2022 er ikke inkluderet i tabellen.

Metode

Prgveindsamling, passiv overvagning - dgde vilde fugle

Kadavere af fugle fundet dgde i naturen blev indsendt til DK-VET eller Center for diagnostik (CfD pa DTU),
hvor der blev udtaget kloaksvabere og trachealsvabere i Al kloak (flerstyrke) medie til analyse for Al virus, og
fra slutningen af januar blev der ogsa udtaget hjernemateriale til test, sdledes at hver fugl blev testet pa en
pool af en kloak- og en sveelgsvaber, samt en hjernesvaber, pa SSI. Fjerfaldvildt indsendt til
faldvildtundersggelser pa DTU, Center for Diagnostik, indgik ogsa i overvagningen, idet prgver blev udtaget
pa DTU og indleveret til test pa SSI. Laboratoriesvar blev sendt til FVST, Dyresundhed og med kopi til DTU for
sa vidt angar fjerfaldvildt. Fuglene og de tilhgrende laboratorieresultater blev ligeledes Igbende registreret i
FVST’s offentligt tilgeengelige fugleinfluenza database (https://ai.fvst.dk/).

Prgveindsamling, aktiv overvagning - raske vilde fugle og fugleklatter
Til den aktive overvagning af raske vilde fugle blev der indsamlet kloaksvaberprgver fra vilde fugle, som i det
efterfglgende er opdelt i to kategorier baseret pa indsamlingsmetoden:

1) Nedlagt fiervildt. FVST varetog udtagelse af prgver fra nedlagte ander og gaes, der var indleveret pa

vildthandteringsvirksomhederne Kivan Food (Sjlland), Alpevej Vildtbehandling (Fyn) og Klosterheden Vildt
(Jylland), i alt 398 fugle. Prgverne blev udtaget i perioden 14. september - 22. november 2021, og indsendt
pa kgl til SSI med FVST’s kurerservice.

2) Levende fugle. SNM koordinerede udtagelse af prgver fra vildtlevende fugle ud fra en prioriteret liste
(Bilag 5) med fokus pa vandfugle, der enten blev fanget og frigivet i forbindelse med ringmaerkning eller
nedlagt ved jagt samme dag, som prgverne blev taget. Prgverne blev udtaget som kloaksvabere i
kloak(flerstyrke)medie og indleveret eller indsendt med PostNord til DTU-VET pa kel. Der blev indsendt
prover fra 258 fugle, indsamlet 12. februar og i perioden 27. september - 14. december 2021.

3) HPAI hotspots. Som en ny aktivitet i 2021 blev HPAI hotspots (omrader der historisk har haft mange
pavisninger af HPAI i vilde fugle) fra tidligere HPAI saesoner undersggt. Formalet var at undersgge om
omgivelserne disse steder udggr et reservoir af HPAI virus. Lokationerne der blev fokuseret pa var Vadehavet,
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Bojden Nor og Nyord Enge (Figur 2). Der blev udtaget op til 100 fugleklatter pr. lokation i oktober 2021 fra
a&nder, gaes, svaner og mager, som blev indsamlet i kloakmedie (flerstyrkemedie). Arterne for fugleklatterne
blev bestemt ved visuel inspektion. Mellem 9-10 fugleklatter af samme art og udtaget pa samme tid og sted
blev poolet ved lokationerne. Prgveindsamlingen blev koordineret af KU-Virologi.

For nedlagt fjervildt og levende fugle blev kloaksvaberprgver fra op til 5 fugle af samme art og udtaget pa
samme tid og sted poolet i laboratoriet. Fugleklatterne blev ikke poolet yderligere. Alle pools blev undersggt
pa SSI med laboratoriemetoder udfgrt i henhold til anbefalingerne fra EURL og/eller den diagnostiske manual
for aviaer influenza, EU direktiv 2005/94/EF.

PCR-screening, -subtypning og patogenicitetsbestemmelse

Alle pools blev indledningsvist screenet for tilstedevaerelsen af Influenza A virus med real-time RT-PCR
malrettet matrix-genet. Influenza A virus positive pools blev subtypet med specifik RT-PCR (real-time og/eller
konventionel RT-PCR) mod H5 og H7 subtyperne. H5 og H7 positive pools blev ligeledes konfirmeret ved
sekventering henover HA-klgvningsstedet, og sekvensen blev anvendt til bestemmelse af patogeniciteten
som hhv. lavpatogen Al virus (LPAI) eller hgjpatogen Al virus (HPAI).

Dyrkning og subtypning af isolater samt patogenicitetsbestemmelse

Pools, der var PCR positive for Al virus, men ikke HPAI, blev podet i embryonerede hgnseaeg med det formal
at isolere virus. Al virusisolater blev bekraeftet med real-time RT-PCR malrettet matrix-genet, og H og N
subtypet ved anvendelse af heemagglutinations inhibitionstest (HI-test) og neuraminidase inhibitionstest (NI-
test), og/eller ved Sangersekventering af HA og NA generne med in-house protokoller eller ved in-house
next-generation sequencing (NGS) pa OneTube PCR produkter genereret med MBTunil2R og MBTunil3
primere (modificeret fra Zhou et al., 2009). | de tilfeelde hvor virusisolaterne ikke var Al virus, blev isolaterne
testet med RT-PCR for APMV-1 og HI-test overfor et panel af aviser paramyxovirus type APMV1-2 og APMV4-
9 antisera.
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Resultater og diskussion

Passiv overvagning - dgde vilde fugle

Som led i den passive overvagning for Al virus i 2021, blev der testet 760 fugle, som var fundet dgde i naturen
(Figur 1, Bilag 1 og Tabel 2). Ud af de undersggte fugle var 291 inficeret med HPAI virus. Af disse var 48 af
subtypen H5N1, tre af subtypen H5N3, fire af subtypen HSN5 samt 233 af subtypen H5N8. Derudover var tre
vilde fugle inficeret med HPAI H5 virus, hvor NA ikke kunne subtypes. Derudover blev der pavist LPAI H5 i én
fugl, og Al virus der ikke var H5/H7 virus i 8 fugle. HPAI detektionerne var i fugle fundet dgde i perioderne
januar-maj og oktober-december (Figur 2). HPAI virus blev ikke pavist i vilde, dgde fugle i Danmark i juni, juli,
august og september.

Genetiske analyser viser, at de danske HPAI virus fra 2021 er nezert beslaegtede med de europaiske virus fra
samme periode. Den geografiske fordeling af fugle indsendt til undersggelse i 2021 fremgar af Figur 1. De
testede fugle er fundet fordelt over hele landet.
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Figur 1. Passiv overvagning af Al, Danmark 2021. Detaljerede oplysninger fremgar af https://ai.fvst.dk/ og bilag 1.
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Figur 2. Fordelingen af HPAI virus detektioner i dédfundne, vilde fugle i Danmark, 2018-2021.
Tabel 2. Oversigt over den passive overvagning af Al i Danmark 2018-2021.
Dgde vilde fugle 2018 2019 2020 2021
Antal fugle testet 148 111 288 760
Al virus PCR positive 46 3 93 300
H5/H7 LPAI positive 0 0 0 1
H5/H7 HPAI positive* 42 1 92 291
HPAI virus subtyper* H5NG6 (42) H5NG6 (1) H5NS5 (2) H5N1 (48)
H5NS (88) H5N3 (3)
H5N5 (4)
H5NS (233)

*kun subtyper hvor bade HA og NA er subtyper er angivet.
Antal fugle er angivet i ().

AKtiv overvagning - levende vilde fugle og HPAI hotspots

Prgver fra levende fugle og nedlagt fjervildt

Indsamlingen var malrettet de arter, der udggr en forhgjet risiko med hensyn til fugleinfluenza (EFSA, 2017),
hvilket primeert er vandfuglearter. Der blev indsamlet prgver fra vilde fugle indleveret pa
vildthandteringsvirksomheder (”Nedlagt fiervildt”) og fra raske vilde fugle i naturen (“Levende fugle”) samt

o

fugleklatter pa “HPAI hotspots”.

Kategorien “nedlagt fiervildt” omfattede 25 krikaender, som blev indleveret pa vildhandteringsvirksomheden
Klosterheden Vildt, hvor der blev udtaget prgver. Derudover omfattede kategorien grazender indleveret pa
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Kivan Food (150 fugle som blev testet i 34 pools), Alpevej Vildtbehandling (148 fugle, 35 pools) og
Klosterheden Vildt (75 fugle, 15 pools). Fuglene blev testet i pools 4 3-5 prgver.

Kategorien ”levende fugle” omfattede 318 fugle. Ringmaerkere fra Ringmaerkningsadministrationen, Statens
Naturhistoriske Museum, indsamlede kloaksvabere fra vildtlevende fugle pa flere lokalitioner (Figur 3). De
”levende fugle” blev enten fanget og frigivet i forbindelse med ringmaerkning, eller de var nedlagt ved jagt,
samme dag som prgverne blev udtaget. Der blev i alt undersggt 204 pools af kloaksvabere fra 716 fugle
fordelt pa 18 arter og de fleste landsdele (Figur 3, Tabel 3). Geografisk fordelte fuglene sig med 46 % fra
Jylland, 22 % fra Fyn, 27 % fra Sjelland og 5 % fra Hovedstadsomradet. Indsamlingen af prgver var
koncentreret i efterarshalvaret mellem d. 14. september 2021 til 14. december 2021, ud fra den erfaring at
chancen for at finde fugleinfluenzavirus er stgrst i denne periode.

Prgverne blev testet i pools af prgver fra op til 5 fugle fra samme sted og tid, heraf var 167 pools af mere end
én prgve og 37 var enkeltprgve-pools (Tabel 3). | gennemsnit var der 3,5 prgver pr. pool.

¢ HPAI hotspots
® |evende
Nedlagt

Figur 3. Indsamlingssteder pa postnr.-niveau for fugle i den aktive overvagning for aviaer influenza 2021. Bade
nedskudssteder for fugle i kategorien ”"nedlagt fjervildt”, der omfattede fugle hvorfra der blev udtaget prgver pa
vildthandteringsvirksomheder, og indsamlingslokaliteter for kategorien ”levende fugle”, der daekker over prgver
indsamlet af Statens Naturhistoriske Museum (SNM), er vist pa kortet. Hvert punkt repraesenterer én pool, punkterne
er distribueret i koncentriske cirkler med oprindelse i centrum af disse cirkler.
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Tabel 3. Antal fugle fordelt pa arter og landsdele, 2021.

Art Jylland Fyn Sjeelland Hovedstadsomradet Sum (antal fugle)
Allike 1(0) 1
Blisgas 1(0) 1
Blishgne 1(0) 1
Dobbeltbekkasin 4 (0) 4
Graand 19 (1) 4(1) 20 (1) 43
Graand, nedlagt 75 (6) 148 (9) 150 (18) 373
Gragas 28 (1) 8 (0) 36
Husskade 2(0) 2
Hzettemage 2 (0) 2
Knarand 3(0) 3
Knopsvane 8 (0) 8
Kortnabbet gas 4(0) 4
Krikand 26 (4) 2 (0) 1 (0) 29
Krikand, nedlagt 25 (2) 25
Pibeand 40 (6) 11(2) 51
Skeand 2 (0) 2
Skovsneppe 9(0) 9
Spidsand 60 (5) 60
Stormmage 59 (0) 59
Sglvmage 3(0) 3
Sum (antal fugle) 327 157 194 38 716

Lokalitet: KBH, Hovedstadsomradet postnr. 1xxx, 2xxx; Sjaelland, postnr. 3xxx, 4xxx; Fyn, postnr. 5xxx; Jylland, postnr.
6XXX, 7XXX, 8xxx, 9xxx. Fangstmetode: Nedlagt, nedlagt fjervildt fra vildthandteringsvirksomheder; Levende, levende
ved prgveudtagelse eller skudt ved jagt umiddelbart forinden. Hotspots ikke medregnet. Antal Al viruspositive pools er
angivet i parentes ( ).

Tabel 4. Oversigt over antal fugle i de testede prgver (pools), 2021.

Antal fugle pr. pool Antal pools testet Antal fugle
Levende fugle Nedlagt fjervildt
1 37 0 37
2 20 0 40
3 19 5 72
4 34 14 192
5 49 26 375
I alt 159 45 716

Hotspots ikke medregnet.

De poolede prgver blev indledningsvist testet med PCR for influenza A virus. | alt var 56 pools positive,
svarende til 28 % (Tabel 5). De positive pools blev testet med specifikke subtypnings PCR metoder for H5 og
H7. 1 alt blev ni pools subtypet til H5. Ud af disse blev én patogenicitetsbestemt ved sekventering til LPAI H5
og de resterende til HPAI H5. Disse var pools af svabere fra hhv. grazender, krikeender, pibesender og
spidsaender fra levende vilde fugle. Resultatet er i overensstemmelse med bade europaeiske (Munster et al.,
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2007) og danske overvagningsresultater fra tidligere ar (Hjulsager et al., 2014, 2012), samt den generelt
anerkendte opfattelse af andefugles (primaert svgmmefugles) rolle som de primare baerere af Al virus
(Munster et al., 2007). Fund af HPAI virus i tilsyneladende raske vilde fugle er dog useaedvanligt, og blev fgrste
gang pavist i Danmark i 2020. Denne observation stemmer imidlertid overens med rapporteringer om HPAI
virus fund i raske overvintrende vandfugle fra 2020 i Italien (Gobbo et al., 2021).

Prgverne blev indsamlet i Jylland, pa Fyn, Falster, Sjeelland og herunder i Hovedstadsregionen. Der blev
fundet influenzavirus i pools fra naesten alle landsdele (Figur 4). De fleste positive pools var fra Jylland (n=24)
(Tabel 3). Der blev udtaget prgver i 3.-4. kvartal af 2021. Derimod var 41 % af pools fra 3. kvartal positive for
influenzavirus (n=14), mens 19 % af pools fra 4. kvartal var positive (n=42).

® Influenza A negativ
Influenza A positiv. LPAI H5
Influenza A positiv. H5/H7 negativ
Influenza A positiv. HPAI H5N1

Figur 4. Geografisk fordeling pa postnr.-niveau af prgver indsamlet i den aktive overvagning af Al i Danmark 2021.
Hvert punkt repraesenterer en pool, som er distribueret i koncentriske cirkler med oprindelse i centrum af disse
cirkler.
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Tabel 5. PCR resultater for de testede pools fra den aktive overvagning af Al 2021.

lalt Levende Nedlagt Grazender Krikaender Pibeander Spidsand
fugle fjervildt

Antal 204 115 89 99 (49%)** 17 (8%)** 18 (9%)** 19 (9%)
pools
Al PCR 56 (28%) 21 35 36 (64%)** 6 (11%)** 8 (14%)** 5 (9%)
positiv
H5 HPAI 8 (4%)* 8 0 1 (13%)** 2 (25%)** 4 (50%)** 1(13%)**
H5 LPAI 1 (2%)* 0 1 1 (100%)** 0 0 0
H7 LPAI 0 0 0 0 0 0 0

*H5/H7 resultater er angivet i % af antal positive pools; ** angivet % af hhv. antal pools, samt Al PCR og H5 HPAI eller LPAI positive
pools.

Fugleklatter fra HPAI hotspots

Der blev udtaget 299 prgver fordelt pa tre lokationer, Vadehavet (Margrethe Kog), Bgjden Nor og Nyord
Enge, i oktober 2021 (Figur 3). Prgverne var friske fugleklatter fra @nder, gaes, svaner og mager som blev
indsamlet i pools af 9-10 fugleklatter, dvs. 30 pools i alt (Tabel 6). Arterne for fugleklatterne blev vurderet
ved visuel inspektion. | alt testede seks pools positive for AlV ved PCR. Fem pools testede positiv for AlV af
anden subtype end H5/H7, og én pool blev subtypet til H5. Denne pool blev patogenicitetsbestemt til at
vaere HPAI virus. Der har i 2020 og 2021 dermed veeret flere tilfaelde af HPAI virus i tilsyneladende raske vilde
fugle.

Tabel 6. Oversigt over antal testede fugleklatter.

Art Margrethe Kog Bgjden Nor Nyord Enge Sum (antal fugle)
Gas 50 (1%) 30 (0) 60 (1***) 140
And 40 (3**) 50 (0) 40 (1***) 130
Svane 9(0) 9
Mage 20 (0) 20
Sum (antal fugle) 99 100 100 299

*LPAI HEN2 virus. ** HPAI H5N1 virus, LPAI HEN2 virus, og en pool med AlIV der ikke var typbar. *** |kke typbar AIV. Antal Al
viruspositive pools er angivet i parentes ( ).

Virusisolater

Haemagglutinerende virus (virusisolater) blev isoleret efter podning i embryonerede hgnseaeg fra 20 pools
fra levende vilde fugle i den aktive overvagning 2021. Af disse var 13 Al virus og 7 var aviser paramyxovirus
(APMV) (Bilag 3). Ydermere blev der isoleret virus fra en indsendelse med mistanke om HPAI virus, hvor
virusisolation blev ivaerksat pa baggrund af pavisning af APMV-1 med PCR.

Avizer influenza

Ved subtypning af Al virusisolaterne fra den aktive overvagning i vilde fugle blev der fundet virus med
felgende subtyper: HIN1 (n=2), HIN2 (n=1), H2N3 (n=1), H3N6 (n=1), H3N8 (n=2), H4N6 (n=3), H4NS8 (n=1),
H6N2 (n=2). Virus blev isoleret fra svsgmmeaender og er almindeligt forekommende subtyper. Der blev ogsa
isoleret HBN2 virus fra 2 prgver fra en indsendelse fra en fjerkraebesaetning med mistanke om HPAI (Bilag 3).
Succesraten for isolation af Al virus i g var 21% ud af de PCR positive pools, hvilket er pd samme niveau som
tidligere ar.
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Avizer paramyxovirus

Overvagningen i vilde fugle var ikke rettet mod pavisning af aviser paramyxovirus (APMV), og der blev derfor
ikke foretaget en systematisk screening af alle prgver for APMV. Bade Al virus og APMV er imidlertid
hamagglutinerende virus, derfor testes virusisolater, der ikke kan subtypes som Al virus, rutinemaessigt for
APMV-1 og de gvrige APMV typer.

Der blev isoleret avirulent APMV-1 virus (n=1) og APMV-4 (n=6) i prgver fra den aktive overvagning i vilde
fugle, og avirulent APMV-1 i en besatningsindsendelse (Bilag 3). Alle typer er blandt de hyppigst paviste
typer i de foregaende ar. Alle isolaterne var fra svgmmeaender. Det tyder pa at svzgmmeanderne ofte er
inficerede med paramyxovirus, og sender betragtes da ogsa som naturlig vaert for de fundne APMV typer
(Alexander, 2000). Da andefugle bade betragtes som naturlig vaert for Al og APMV virus, er fundet af APMV i
Al overvagningsprgverne forventet.

Sammenligning med resultater fra tidligere ar

Nggletallene fra den aktive overvagning af Al i 2018-21 er angivet i tabel 7. Det var et krav, at prgver der
indgik i overvagningen blev modtaget indenfor 5 dage efter udtagelse. Malet pa 750 fugle blev knap naet,
men andelen og antallet af Al viruspositive pools i 2021 var pa niveau med de foregaende ar. Succesraten for
isolering af virus i ag var pa niveau med foregaende ar.

Der blev kun fundet én pool med H5 LPAI virus fra graender. | de seneste ar er der pavist H5 LPAI virus i 1-4
pools, men tidligere var andelen og antallet af H5 LPAI virus markant hgjere. Disse pavisninger har varet
basis for at vi har kunnet udfgre en vurdering af egnetheden af de diagnostiske RT-PCR assays, der anvendes
til afklaring af Al mistanker og fylogenetiske analyser til at belyse H5 diversiteten i danske vilde fugle. Arsagen
til nedgangen i paviste LPAI H5 virus de seneste ar er uklar, men det faktum at der ikke er sendret
naevnevardigt ved designet af overvagningen i forhold til de foregdende ar, peger i retning af en anden
forklaring. Udbruddene med HPAI H5 virus i vilde fugle har vaeret en usaedvanlig haendelse, og denne kan
have en induceret en gget immunitet overfor H5 virus i vildfuglebestanden.

Fuglearten/familien synes at vaere den afggrende faktor for sandsynligheden for indsamling af en Al virus
positiv pool. Forskelle i indsamlingsstrategierne, nedlagt fjervildt kontra ringmaerkning, og deraf fglgende
handtering af prgverne undervejs til laboratoriet synes af mindre betydning i denne sammenhang. De
anvendte indsamlingsmetoder har suppleret hinanden, saledes at overvagningen har indbefattet flere
forskellige arter, samtidig med at der blev pavist relativt mange Al virus.

Tabel 7. Sammenligning af Al overvagning 2018-21 i vilde fugle, aktiv overvagning. PCR screenings-
resultater pa primaermateriale og succesrate for dyrkning af Al virus i ag.

2018 2019 2020 2021

fugle pools* fugle pools* fugle pools# fugle pools*
Nedlagt fiervildt* 404 97 470 102 452 102 398 89
Levende fugle** 462 154 422 136 334 118 318 115
Fugleklatter - - - - - - 299 30
| alt 866 251 892 238 786 220 1015 234
AIV PCR positive 57 (23 %) 70 (29 %) 63 (29 %) 62 (27%)
H5 LPAI 1(2%) 4 (6%) 7 (11 %) 1(2%)
H7 LPAI 0 0 1(2%) 0
AlV isolater 17 (30 %) 8 (11 %) 14 (22 %) 13 (21%)

#Pools af 1-5 kloaksvabere/fugleklatter udtaget fra samme art, pa samme sted (postnr.) og tid. *Prgver fra nedlagt fjervildt er
indsamlet pa vildthandteringsvirksomheder eller fra fugle skudt pa flyvestationer. **Prgver fra Levende fugle er indsamlet via SNM
og er enten levende vilde fugle genudsat efter prgveudtagelse eller nedlagt ved jagt og samplet samme dag.
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Al virus i fjerkrae

Der har vaeret udbrud med HPAI virus i 19 fjerkraebesaetninger i 2021. Fjorten af disse |d indenfor HPAI saeson
2020/2021, der var domineret af HPAI virus med subtypen H5N8, og var forarsaget af virus med subtypen
H5NS8, bortset fra en enkelt der var forarsaget af H5SN5 virus. Fem udbrud var i perioden 1. november til 31.
december 2021 og tilhgrte dermed HPAI saeson 2021/2022, der var domineret af virus med subtypen H5N1.
Alle disse fem udbrud var med HPAI H5N1 virus. | alle tilfeelde fra 2021 var virus neaert beslaegtede med
samtidige fund af HPAI virus i vilde fugle. De fleste tilfeelde begraensede sig til primaerbesaetningerne, men i
to tilfelde kunne det, efter en epidemiologisk udredning, ikke udelukkes, at der var sket smitte mellem
besaetninger. Der er i flere tilfaelde pavist LPAI virus som ikke er H5/H7 subtype i ander, hvilket er
forventeligt, da eender er det naturlige reservoir for mange subtyper af avizere influenzavirus.

2021 startede med udbrud med HPAI H5N8 virus i en beszaetning med fasaner og eender. | fgrste omgang blev
der kun testet prgver fra fasaner pga. hgj dgdelighed blandt disse. Grazender pa ejendommen udviste ikke
tydelige kliniske tegn pa HPAI, men i en efterfglgende prgvetagning fra graeenderne, blev HPAI H5N8 virus
ogsa pavist i disse, om end resultatet tydede pa at niveauet af virus var lavere i graandeflokken. Det er i
overensstemmelse med litteraturen, at graaender i nogle tilfaelde kun udviser kliniske tegn pa HPAI i ringe
elleringen grad. Det er muligt at grasender blev inficeret fgrst, men kunne overkomme infektionen, og derfor
kun havde et lavt niveau af HPAI virus ved prgveudtagning ca. en uge efter fasanerne blev testet positive.

2021 var iszer praeget af udbrud med HPAI virus i nogle store slagtekalkunbesatninger. | forbindelse med det
forste udbrud i kalkuner den 6. marts 2021, blev der ivaerksat en overvagning pa dgde fugle (bucket sampling)
af nogle store kalkunbesaetninger i omegnen, i ferste omgang med daglige prgvetagninger og senere i
forlgbet lidt sjeeldnere. Det andet udbrud i kalkuner blev konstateret 10. marts 2021. Der var i dagene op til
udbruddet gentagne gange testet med negativt resultat i besaetningen. Efterfglgende blev udbrud
konstateret i kalkunbesaetninger i omradet hhv. 16. og 17. marts 2021. | alt blev fire kalkunbesaetninger
konstateret smittet med HPAI H5N8 virus, mens fire andre kalkunbesatninger under overvagning pa samme
egn forblev negative for HPAI virus. Erfaringen fra overvagningen var, at virus kunne pavises ca. 1 dag fgr de
kliniske tegn pa HPAI blev tydelige. De genetiske analyser af virus fra de fire smittede besaetninger viste, at
det er meget sandsynligt at udbruddet i de fire kalkunbesaetninger var forarsaget af det samme HPAI-virus af
subtypen H5NS, clade 2.3.4.4b. Dette virus havde stor lighed med virus pavist i danske vilde fugle i den
samme periode, og det blev derfor vurderet, at det var ekstremt sandsynligt, at virus stammede fra smittede
vilde fugle. De tidsmaessige forekomster af kliniske symptomer indikerer, at smitten opstod i én besatning
og derefter spredte sig horisontalt til de tre gvrige besaetninger.

| en besaetning ved Vinderup blev der pavist HPAI H5N8 virus i bade gaes og aender. Gaessene udviste tydelige
kliniske tegn pa HPAI, mens anderne kun var ”lidt slgje”. Udover HPAI H5N8 virus blev der pavist LPAI H5,
H3, H6N2 og H11N2 influenzavirus samt avirulent aviser paramyxovirus serotype 1 i s&enderne.

En andeflok med et epidemiologisk link til den smittede besatning (T i Tabel 8) fik ikke pavist HPAI virus, men
fik pavist influenza A virus med subtypen H11N2.

Den 5. juli 2021 blev en klinisk mistanke om HPAI i en hgnsebesatning i lller bekraeftet efter test af prgver
fra besaetningen. Genetiske analyser af det paviste virus viste, at udbruddet i besaetningen var forarsaget af
HPAI virus af subtypen H5NS, clade 2.3.4.4.b, og at dette virus havde stor lighed med virus pavist i danske
vilde fugle i den samme periode, og det vurderes derfor, at det er ekstremt sandsynligt, at virus stammer fra
smittede vilde fugle. Beszaetningen |13 i et omrade hvor der var observeret en del vilde fugle, som overflgj
omradet. Gennemgang af besatningen viste, at alle galdende smittebeskyttelsesanbefalinger var
implementeret, og generelt var biosikkerheden hgj. Pa denne baggrund vurderes det, at den mest
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sandsynlige smitterute er indirekte smitte med virus fra vilde fugle enten via et enkeltstdende,
uoplyst/uerkendt brist i biosikkerheden eller via sekreter fra vilde fugle, der er kommet ind i besaetningen

f.eks. via ventilationssystemet.

Tabel 8. Al virus positive indsendelser fra fjerkraebeszetninger i 2021.

Udbrud Indsendelse Udbrudsdato Besaetningstype Besaetningsstgr Indsendelse Virus
relse s-arsag
A SAG-15825-Q0L3F4 01/01-2021 Ander, fasaner 9000 Klinisk HPAI HSN8
Lgvel SAG-16025-G8D3T4 mistanke HPAI H5N8
B SAG-16624-Z3S3F2 05/02-2021 Hobby 35 Klinisk HPAI HSN8
Folehaven mistanke
C SAG-17126-H9Q9W2 25/02-2021 Hobby 23 Klinisk HPAI HSN8
Pstermarie mistanke
D SAG-17292-M5W7F6 03/03-2021 Hobby 10 Klinisk HPAI HSN8
Pedersker mistanke
E SAG-17293-N8P4X2 03/03-2021 Fasaner 600 Klinisk HPAI HSN8
Kongsted mistanke
F SAG-17450-S4S5Y7 06/03-2021 Kalkuner 37.000 Klinisk HPAI HSN8
Lundby mistanke
G SAG-17670-P8TAN7 10/03-2021 Kalkuner 24.000 Kontakt HPAI HSN8
Bggelunde mistanke
09/03-2021
SAG-17686-K2G2Y6 Klinisk
mistanke
10/03-2021
H SAG-17735-N3N7C0 12/03-2021 Hobby 19 Klinisk HPAI HSN8
Hallenslev mistanke
| SAG-17840-Z3K3Z0 16/03-2021 Kalkuner 5700 Kontakt HPAI HSN8
Flakkebjerg SAG-17814-V7X4G9 mistanke
J SAG-17890-P1X2J1 17/03-2021 Grazender 2200 Antistof HPAI H5NS,
lllebglle pavisning ikke H5/H7
K SAG-17896-X1M3C2 17/03-2021 Kalkuner 27.600 Kontakt HPAI HSN8
Sgnderupsgnder mistanke
L SAG-18064-F5X6H3 21/03-2021 Hobby 4 Klinisk HPAI H5N5
@m mistanke
M SAG-18973-M3B0Q0 21/04-2021 Gaes og @nder* 19.000 Klinisk HPAI H5NS,
Vinderup SAG-18974-B2L4D0 mistanke LPAI H5,
H3,
H6N2,
H11N2,
APMV-1
N SAG-21750-Z0C4J1 05/07-2021 Hons 40.000 Klinisk HPAI HSN8
lller mistanke
(o} 2021-24325 01/11-2021 Kalkuner 28.000 Klinisk HPAI HSN1
Sgnderupsgnder mistanke
P 2021-24357 03/11-2021 Hgns, aender og gaes 50 Klinisk HPAI H5N1
Boeslunde mistanke
Q 2021-24811 24/11-2021 Hons 2 Klinisk HPAI HSN1
Rude mistanke
R 2021-25335 19/12-2021 Fasaner og &ender 4000 Klinisk HPAI H5N1
Tjele mistanke
S 2021-25498 31/12-2021 Hgns, a&nder og gees 42 Klinisk HPAI H5N1
Skaverup mistanke
T SAG-18975-K3G5C5 19-04-2021** Ander Kontakt H11N2
mistanke

*gaessene fik kun pavist HPAI HSN8. £nderne fik pavist HPAI H5N8, LPAI H5, H3, HEN2, H11N2 og APMV-1. **prgve

udtagelsesdato.

Indsendelsesarsag, Antistofpavisning er i forbindelse med den serologiske rutineovervagning for Al i fjerkrae, hvor virus

efterfglgende er pavist i opfglgende svaberprgver; Klinisk mistanke angiver mistanke om Al/ND baseret pa kliniske tegn i

besatningen; Kontaktmistanke angiver mistanke om HPAI sfa. kontakt med besaetning der er erkendt smittet eller under mistanke

for smitte med HPAI.
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| slutningen af 2021 var der udbrud med HPAI i kalkuner igen, oven i kgbet i en af de samme besatninger
som blev konstateret smittet i marts 2021. Denne gang var der imidlertid tale om virus med subtypen H5N1,
og dermed var udbruddene ikke linkede. To dage senere blev der konstateret udbrud med HPAI H5N1 virus i
en hobbybesatning ved Boeslunde beliggende blot fa hundrede meter fra den smittede kalkunbesatning.
Genetiske analyser af virus fra de to udbrud indikerer at udbruddet i den fgrst smittede kalkunbesatning og
den neert liggende hobbybesaetning var forarsaget af det samme HPAI-virus. Dette virus havde stor lighed
med virus pavist i danske vilde fugle i den samme periode, og det vurderes derfor, at det er meget sandsynligt,
at virus i de to besatninger enten stammer fra samme smittede vilde fugl, eller at der er sket direkte eller
indirekte smitte mellem de to besatninger. Hvis der er tale om smitte mellem besatningerne, indikerer de
tidsmaessige forekomster af kliniske symptomer, at det er meget sandsynligt at smitten opstod i
hobbybesatningen fgrst og derefter spredte sig til kalkunbesatningen. Der er imidlertid ikke identificeret
andet epidemiologisk link mellem besatningerne udover at virus var det samme og at besaetningerne 13
geografisk meget taet.

| den virologiske screening af rutine overvagningsprgver fra fjervildtopdraet i 2021 blev i alt undersggt 236
indsendelser (Tabel 9). Hver indsendelse blev undersggt for Al virus med PCR pa en pool af kloaksvabere og
pa en pool af trachealsvabere fra 10 kadavere indsendt til DK-VET. Formalet var at pavise LPAI H5/H7 virus,
for at undga udslip til den vilde fauna og spredning til andre fjerkraebeszetninger, og for at undga at disse
skulle udvikle sig til HPALI. Der blev ikke pavist Al virus i nogle af indsendelserne.

Tabel 9. Oversigt over antal indsendelser til den virologiske overvagning af opdraettet fjervildt i perioden 2018-2021.

Indsendelser 2018 2019 2020 2021
Antal 268 255 265 236
Al virus positive 2 3 3 0
Al H5/H7 positive* 1 1 0 0

*alle er LPAI virus.

HPAI i pattedyr

For f@rste gang i Danmark blev HPAI virus pavist i et pattedyr. HPAI H5N8 virus blev pavist i en spaettet sel,
der var fundet dgd pa en strand pa Sydvestfyn og undersggt pa Center for Diagnostik pa DTU, som led i
sygdomsovervagningen af faldvildt. Seelen var afmagret med udtalte hudforandringer pa store dele af
kroppen af uvis betydning og arsag. Der blev pavist influenzavirus i lungen, men ellers kunne DTU ikke pavise
andre sygdomsfremkaldende organismer, der kunne forklare, hvorfor saelen var dgd. Det paviste virus er teet
beslaegtet med de virus, der har veeret arsag til udbrud af fugleinfluenza i vilde fugle og tamfjerkrae siden
efteraret 2020, bade herhjemme og i resten af Europa. Under de seneste saesoner med fugleinfluenza i fugle,
er der i stigende grad rapporteret om fund af hgjpatogen fugleinfluenza i vildtlevende pattetyr, herunder i
saeler og vilde raeve i Nordeuropa (EFSA et al., 2022a). Disse fund har primzert vaeret i dyr med neurologiske
symptomer, eller som var fundet dgde. Nar pattedyr smittes med virus fra fugle, er der risiko for at virus
muterer og tilpasser sig sin nye vaertsart og pattedyr generelt, hvilket kan gge det zoonotiske potentiale. Ud
fra analyse af virusgenomet blev der fundet enkelte mutationer i virus, der viser tegn pa mulig tilpasning til
pattedyr, om end det ikke var muligt at analysere det fulde genom pa grund af materialets ringe kvalitet. Der
var kun lungemateriale til radighed for analysen, men der er rapporteret fra andre lande at der er mere virus
i hjernen, og ofte intet eller kun lidt virus i lunge og andre organer. Der er ydermere undersggt lunge og
rygmarv fra en grasal og et marsvin i 2021, hvori der ikke kunne pavises influenza A virus. Prgverne var
indsendt fra DTU som led i faldvildtovervagningen.
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Molekyleer karakterisering af Al virus
LPAI diversitet

LPAI H3N8 virus

Humane tilfeelde med Influenza A virus H3N8 rapporteret for fgrste gang i 2022. Det drejer sig om en 4 arig
dreng med kritisk sygdom i april 2022 og en 5 arig dreng i maj 2022. Begge tilfaelde var i Kina, og begge bgrn
havde vaeret eksponeret for levende fjerkrae forud for symptomdebut. | en forelgbig risikovurdering vurderer
FAO/WOAH/WHO at risikoen for A(H3N8) er lav for den humane sundhed (EFSA, 2022a). Virusset er et H3N8
avian-origin reassorteret virus med de interne gener fra Eurasian lineage A(HIN2) fjerkraevirus.

Der bliver ofte pavist H3N8 virus i vilde fugle i Danmark, og ligeledes er der i 2021 isoleret H3N8 virus i den
aktive overvagning af tilsyneladende raske vilde fugle, fra to prgver fra hhv. grasender og krikeender. HA
nukleotidsekvenserne fra de to danske virus er indbyrdes 92 % identiske. De er kun 86 % identiske med HA
sekvenserne fra de humane tilfaelde der er beskrevet i Sydgstasien, og grupperer sig separat i en fylogenetisk
analyse (ikke vist). Tilsvarende ses for PB2-proteinet, hvor de humane H3N8 virus grupperer sig fylogenetisk
med PB2 fra avieere og humane H9N2 virus fra Kina. Det vurderes derfor at de danske H3N8 virus er forskellige
fra virus der har vaeret pavist i forbindelse med de humane tilfaelde | Kina.

LPAI H5 virus

12021 blev der pavist H5 LPAI virus i én pool af kloaksvabere fra grasender i den aktive overvagning, i én ded
vild fugl og i prever fra en besaetning i 2021. Derudover blev H5N1 LPAI virus pavist i prgver fra aender i
forbindelse med en klinisk mistanke om HPAI virus i en besatning. H5 HA klgvningssekvensen for alle var
PQRETRGLF, hvilket er den sekvens vi oftest ser ved HA klgvningssitet i danske H5 LPAI virus sekvenser.
Fuldlzengde HA sekventering blev foretaget med NGS-teknik pa prgven fra den aktive overvagning,
A/mallard/Denmark/24223-56/2021-10-25(H5N2) og fra besaetningsudbruddet, A/domestic_duck/Denmark
/18974-22/2021-04-19(mixed), mens det var ikke muligt at fa fuldleengde HA sekvens pa H5N3 virus fra den
dgde vilde fugle fra den passive overvagning, idet prgven ikke var tilstraekkelig positiv.

| Figur 5 er LPAI H5 sekvenserne sammenlignet med repraesentative sekvenser fra H5 LPAI virus fra tidligere
ar i Danmark og andre europaiske lande, samt sekvenser fra de teaettest besleegtede virus i offentligt
tilgeengelige sekvensdatabaser (GenBank og GISAID). Den fylogenetiske analyse viser, at H5 generne fra de
vilde fugle fra 2021 er naert beslaegtede med H5 generne i tidligere ars danske og europeeiske virus fra vilde
fugle og fjerkrae. Resultatet peger pa en kilde i vilde fugle til H5 LPAI virus i besatninger, hvilket er i
overensstemmelse med resultater fra tidligere ar og fra andre lande.

H7 LPAI virus

Der er ikke pavist H7 virus i hverken vilde fugle eller fjerkree i 2021. De foregadende ar er der typisk fundet
ganske fa, ofte bare én, H7 LPAI viruspositiv prgve i vilde fugle, sa pa den baggrund er det ikke overraskende
at der ikke er pavist H7 virus i 2021. Seneste fund var i en prgve fra vilde fugle i 2020.

H9 LPAI virus

Der er en stigende bevagenhed overfor Al virus med H9 subtypen, da denne subtype har opnaet enzootisk
udbredelse i flere dele af verden, herunder Kina og Mellemgsten, og ogsa optraeder i Europa. Der er ligeledes
rapporter om, at HIN2 virus kan vaere mere patogene i fjerkrae end andre LPAI, og sa har de ogsa vist
zoonotisk potentiale bade ved smitte af HON2 virus til mennesker, men isaer fordi HON2 virus ogsa menes at
have doneret en del af generne til flere humanpatogene Al virus, herunder LPAI Asian H7N9 virus, samt til
H3N8. Der har ikke vaeret fokus pa H9 virus i arets overvagning men alle Al virusisolater fra overvagningen i
vilde fugle 2021 er subtypet ved sekventering af HA og NA generne og virus af H9 subtypen blev ikke pavist
(Bilag 3).
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Figur 5. Fylogenetisk analyse af danske LPAI H5 virus fra vilde fugle og fjerkrae. Sekvenser fra danske virus er markeret
med orange skrift, de fra 2021 er med klar orange skrift. Maximum-Likelihood Phylogeny trae baseret pa 1542 bp fra

HA-genet.

HPAI diversitet
Der er udfgrt fuldlaengde sekventering af HPAI H5SN8, H5SN5, H5N3 og H5N1 virus der blev pavist i vilde fugle

i Danmark 2021 i forbindelse med den passive overvagning og aktive overvagning af Al virus samt af virus fra
alle udbrud i kommercielle fjerkreebedrifter og hobbybesaetninger.

| starten af 2021 var virus af subtypen H5N8 mest prevalent (saeson 2020/2021), mens det i slutningen af aret
primaert var H5N1 virus der cirkulerede (saeson 2021/2022) (Figur 6). Molekylaerfylogenetisk analyse viste, at
de danske virus fra vilde fugle og fjerkrae var naert beslaegtede med hinanden og med samtidige HPAI clade
2.3.4.4b virus fra andre europaiske lande (Figur 7). De danske og andre europaeiske virus fra 2020/2021 var
teet beslaegtet med A/chicken/Iraq/1/2020 og bliver derfor omtalt som “Iraqi-like” (Liang et al., 2021b). Disse
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virus nedstammede ikke fra europaeiske “Nigeria-like” virus fra foraret 2020, men fra en separat introduktion
til Europa af virus af samme subtype, men med en anden kombination af interne gener (dvs. det var en anden
genotype). | Igbet af 2020-2021 blev der pavist HPAI virus i Europa med fem forskellige subtyper (H5NS,
H5N5, H5N3, H5N2 og H5N1) og 16 unikke genotyper.
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Figur 6: Fordelingen af HPAI virus detektioner i dgdfundne, vilde fugle i Danmark, 2021, inddelt i subtyper.

HPAI virus blev kontinuerligt pavist i Ipbet af hele 2021 i flere europaiske lande. Nogle virus fra slutningen af
2021 var teet beslaegtet med fund fra efteraret og vinteren 2020, hvilket indikerer at virus havde persisteret
hen over sommeren 2021. Det samme blev observeret for danske HPAI virus, hvor virus fra starten af 2021
(sseson 2020/2021) var naert beslaegtede med fund fra slutningen af 2021 (saeson 2021/2022). Vedvarende
cirkulering hen over sommermanederne er useedvanligt og er ikke i samme omfang observeret fgr. | Danmark
blev der ikke pavist HPAI virus henover sommeren, men det gjorde der i vores nabolande, og dermed ma vi
ogsa antage at det er meget sandsynligt at virus har veeret tilstede i omgivelserne i Danmark henover
sommeren 2021. Udover de persisterende HPAI virusvarianter, blev der ogsa rapporteret om introduktion
af nye virusvarianter til Europa i Igbet af efteraret 2021 (EFSA, 2021). Som et eksempel herpa var et af de
forste fund af HPAI virus i Danmark i efteraret 2021 i en tilsyneladende rask pibeand nedlagt ved jagt 16.
oktober. Virus genom analyse ved sekventering viste, at samme virus var pavist i Rusland i september 2021.
Pibeaender er langdistance traekfugle, der traekker henover Danmark i efteraret, sa det er sandsynligt, at det
paviste virus stammer fra Rusland. Dette virus blev efterfglgende ogsa pavist i andre europaeiske lande.

Af ovennaevnte arsager har der vaeret stor diversitet blandt HPAI virus, som har cirkuleret i 2021 bade i
Danmark og resten af Europa. Der er aldrig hidtil rapporteret om sa mange forskellige cirkulerende subtyper
og genotyper af virus i Igbet af ét ar i Europa. | alt blev der rapporteret om 31 genotyper i saeson 2021/2022
(EFSA, 2022a, 2022b). Disse genotyper stammer sandsynligvis fra flere reassorteringer med forskellige LPAI
virus. Genotyperne kan formentlig veere opstaet ved reassortering af virus udenfor Europa og efterfglgende
introduktion gennem efterarstraekket af vilde fugle, eller ved reassorteringer indenfor Europas graenser
(EFSA, 2021; Pohlmann et al., 2022). Helgenomanalyse af virus viser, at der i 2021 i Danmark blev observeret
forskellige genotyper indenfor subtyperne H5SN8, H5N5 og H5N1.

Ud over de usaedvanligt mange forskellige virus, er antallet af ramte fuglearter ogsa stgrre end i forudgaende
HPAI epidemier.
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Figur 7. Fylogenetisk analyse af danske fuldleengde HPAI H5 gensekvenser. Sekvenser af HA-genet fra HPAI H5N1 virus
fra Danmark 2021 er fremhaevet med grgn tekst. Fremhaevet med bla tekst er HPAI H5N8 virus. | turkis er HSN3 virus og

fremhaevet med pink er H5N5 virus.
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Evaluering af diagnostiske assays

Matrix assays

Real-time PCR assays rettet mod M-genet benyttes til at pavise Al virus i en prgve. Matrix-genet er det mest
konserverede geniinfluenzavirus. Man kan derfor generelt forvente et fint match mellem matrix PCR primere
og probe, og dermed en sensitiv detektion af langt de fleste influenza A virus, som primeert vil afhaenge af
hvor meget virus, der er i den pagaldende prgve. Ved at overvage sekvenserne af virus, kan man fglge med
i, om der er virus, der gradvist muterer, sdledes at de anvendte assays ikke kan bruges med sikkerhed.
Overvagningen i Danmark tilvejebringer veerdifuld information om de virus, der er udbredt i de danske
fuglebestande. Da EU referencelaboratoriet har et bredt overblik over cirkulerende Al virus, samt nye
varianter med risiko for at blive introduceret til Europa, overvager de Ipbende fitness af de anbefalede matrix
assays. Baseret pa sekvenser fra de paviste danske Al virus er her udfgrt en analyse af Al matrix-assays (Nagy
et al., 2021; modificeret version af Spackman et al., 2002) (Bilag 4).

Analysen indikererede, at de ovennavnte matrix assays, er anvendelige overfor de virus, der cirkulerer i
Danmark i dag, pa trods af drift i sekvenserne.

"H5” og "H5CS” assays

Til subtypning og patogenicitetsbestemmelse af H5 virus anvendes EU anbefalede specifikke real-time og
konventionel RT-PCR assays rutinemaessigt til Al diagnostik og overvagning pa SSI. Influenzavirus muterer
konstant, og kan mutere i en sadan grad, at de anvendte assays ikke vil kunne detektere virus leengere. Isaer
HA-genet har en hgjere mutationsrate i forhold til f.eks. M-genet. Baseret pa sekvenser fra de paviste danske
H5 virus, er der udfgrt en analyse af de H5 subtypnings assays, der anvendes til bade Al mistanker og
overvagning (Slomka et al., 2012, 2007b, 2007a). For hvert real-time RT-PCR assay blev H5 Ct veaerdien for
hver prgve korreleret til pan influenza detektions assay resultatet (“Al-matrix” Ct-veerdien) (Bilag 4). Jo st@rre
forskellen er pa Ct-veerdien for H5 i forhold til matrix, jo mindre sensitivt vil H5 assayet forventes at veere
overfor det pagaeldende virus.

Analysen indikererede, at de assays, der anvendes til subtypning af H5, er anvendelige overfor de virus, der
cirkulerer i Danmark i dag, pa trods af den drift i sekvenserne, som afslgres af fuldlaengde HA sekventeringen.
Men analysen viste ogsa, at det er ngdvendigt med en strategi, der involverer samtidig anvendelse af bade
"H5” og "H5CS” real-time assays for at opna en sensitiv pavisning af bade HPAI og LPAI H5 virus. Da de danske
virus i fgrste omgang er pavist af disse assay, er der naturligvis en bias i resultatet. Der er dog ikke fundet
yderligere H5 virus ved sekventering af isolater, som er en alternativ metode der er uafhangig af de primere
og prober der indgar i H5 og H5CS assays.

Resultatet af fitness analyse af real-time RT-PCR H5 detektionsassays var, at H5 HPAI virus detekteres mest
sensitivt med H5HA2 assayet, mens H5 LPAI virus detekteres mest sensitivt med H5CS assayet, hvilket
stemmer overens med erfaringerne fra laboratorieanalyserne.

Det kan veere umuligt at designe et enkelt assay bestaende af to primere og en probe, som sensitivt kan
detektere alle varianter af H5. Det er derfor relevant at anvende flere assays i rutinediagnostikken for at opna
en bedre sensitivitet, ligesom det ggres i dag pa SSI, hvor vi rutinemaessigt altid anvender bade "H5” og
”"H5CS” samtidigt til subtypning af H5. Fitness-analysen understreger vigtigheden af, at der foretages en
Igbende monitorering af drift i sekvenserne, sa de anvendte assays kan opdateres ved behov. Da EU
referencelaboratoriet sjeeldent har adgang til LPAI sekvenser fra vilde fugle i real-time, og da der endvidere
kun sker en meget begraenset offentligggrelse af fund af H5/H7 LPAI virus i vilde fugle, kan EU
referencelaboratoriet ikke udfgre en fyldestggrende analyse af driften i H5/H7 virus. Det er derfor
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ngdvendigt at vi selv holder gje med situationen under danske forhold med en fortsat overvagning af driften
i H5/H7 virus, for pa den made at veere i stand til at pavise H5/H7 virus med hgj sensitivitet nar der opstar
mistanke om Al virus i danske fjerkraebesatninger.

For en mere sensitiv H5 patogenicitetsbestemmelse af de cirkulerende H5 HPAI virus, udviklede vi i Ipbet af
december 2020 en version af det konventionelle assay, der anvendes til sekventering for
patogenicitetsbestemmelse af H5 virus, hvor primerne i det oprindelige assay blev justeret sa de bedre
matchede de cirkulerende H5 HPAI virus (i daglig tale kaldet AIVH5K-2020 assayet). H5 LPAI virus detekteres
mest sensitivt med det originale assay (AIVH5K).
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Bilag 1. Oversigt over den passive overvagning

Al 2021 — passiv overvagning

Kategori Tilstand Art VET sagsnr. Fundsted (Kommune) Indsamlingsdato Resultat
FA-05221 Dgd Sglvmage SAG-15979-L8H1NO-01 Sgnderborg 04-01-2021 Negativ
FA-05266 Dgd Grakrage SAG-15971-T8P2L4-01 Varde 04-01-2021 Negativ
FA-05265 Dgd Tarnfalk SAG-15972-N3Z3F0-01 Varde 04-01-2021 Negativ
FA-05264 Dgd Spurvehgg SAG-15987-T0Q4B5-01 Ringkgbing-Skjern 04-01-2021 Negativ
FA-05263 Dgd Musvage SAG-15977-V8P4N4-01 Skanderborg 04-01-2021 Negativ
FA-05268 Dgd Vandrefalk SAG-15976-28T2B5-01 Horsens 04-01-2021 Positiv
FA-05132 Dgd Knopsvane SAG-16021-F1K7T8-01 Bornholm 04-01-2021 Negativ
FA-05267 Dgd Tarnfalk SAG-15998-HOB1N1-01 Vejle 05-01-2021 Positiv
FA-05224 Dgd Musvage SAG-15990-C8P2M3-01 Esbjerg 05-01-2021 Negativ
FA-05269 Dgd Tarnfalk SAG-15988-23D9J7-01 Viborg 05-01-2021 Negativ
FA-03739 Dgd Sglvmage SAG-15974-M2Q7F1-01 Guldborgsund 05-01-2021 Negativ
FA-05315 Dgd Skarv SAG-15978-L6J0C4-01 Nyborg 05-01-2021 Negativ
FA-05283 Dgd Tarnfalk SAG-16023-T1T4S6-01 Kolding 06-01-2021 Positiv
FA-03874 Dgd Duehgg SAG-15975-C6Z0N7-01 Gribskov 06-01-2021 Positiv
FA-05284 Dgd Husskade SAG-16022-Y4J5D4-01 Vejle 06-01-2021 Negativ
FA-05285 Dgd Musvage SAG-16034-Q0D9R7-01 Vejen 06-01-2021 Positiv
FA-05289 Dgd Musvage SAG-16049-W3N8S1-01 Arp 07-01-2021 Positiv
FA-05337 Dgd Knopsvane SAG-15989-V9B2R8-01 Lolland 07-01-2021 Negativ
FA-05349 Dgd Sangsvane SAG-16048-DOD9H8-01 Randers 07-01-2021 Positiv
FA-03723  Dgd Graand SAG-16046-X9B3R3-01 Sorg 10-01-2021 Negativ
FA-03721 Dgd Graand SAG-16036-F8N5H7-01 Sorg 10-01-2021 Negativ
FA-03729 Dgd Graand SAG-16045-K1H2G4-01 Sorg 10-01-2021 Negativ
FA-03724 Dgd Graand SAG-16044-C6K4H9-01 Sorg 10-01-2021 Negativ
FA-05245 Dgd Bramgas SAG-16047-Y6F9Y6-01 Morsg 11-01-2021 Positiv
FA-05332 Dgd Tarnfalk SAG-16143-M9M1S9-01 Randers 11-01-2021 Negativ
FA-05134 Dgd Knopsvane SAG-16117-K6X8C6-01 Bornholm 11-01-2021 Negativ
FA-05329 Dgd Tarnfalk SAG-16166-V4Y6Q6-01 Hedensted 11-01-2021 Negativ
FA-05330 Dgd Tarnfalk SAG-16169-K2B7V5-01 Hedensted 11-01-2021 Negativ
FA-05328 Dgd Tarnfalk SAG-16136-Y2M2V5-01 Varde 11-01-2021 Negativ
FA-05333  Dgd Musvage SAG-16168-H5W9P9-01 Skive 12-01-2021 Positiv
Dgd Musvage SAG-16035-L7Y4K0-01 Vejen 05-01-2021 Positiv
FA-05395 Dgd Graand SAG-16171-COD9R0-01 Faxe 13-01-2021 Positiv
FA-05398 Dgd Allike SAG-16115-Q4L9D4-01 Hgrsholm 13-01-2021 Negativ
FA-05399 Dgd Knopsvane SAG-16141-Y8SOM6-01 Naestved 13-01-2021 Negativ
FA-05400 Dgd Musvage SAG-16170-X4N5D6-01 Slagelse 13-01-2021 Negativ
FA-05374 Dgd Musvage SAG-16142-POB2F8-01 Ringkgbing-Skjern 14-01-2021 Negativ
FA-05335 Dgd Musvage SAG-16139-G7F479-01 Ringkgbing-Skjern 14-01-2021 Negativ
FA-05343  Dgd Knopsvane SAG-16191-R7G2M8-01 Sgnderborg 15-01-2021 Negativ
FA-05345 Dgd Musvage SAG-16188-T5B8M7-01 Esbjerg 15-01-2021 Negativ
FA-05443  Dgd Knopsvane SAG-16236-P6GOF8-01 Vejen 15-01-2021 Positiv
FA-05342 Dgd Knopsvane SAG-16234-R1W8F8-01 Vejen 15-01-2021 Positiv
FA-05344 Dgd Bramgas SAG-16185-F1G6V1-01 Tgnder 15-01-2021 Positiv
FA-05336 Dgd Musvage SAG-16187-H7K4N7-01 Varde 15-01-2021 Negativ
FA-05375 Dgd Musvage SAG-16261-N1T2T0-01 Favrskov 18-01-2021 Negativ
FA-05136 Dgd Sglvmage SAG-16292-H6V3B6-01 Bornholm 18-01-2021 Positiv
FA-05414 Dgd Gragas SAG-16237-S9P9L9-01 Nordfyns 18-01-2021 Negativ
FA-05415 Dgd Knopsvane SAG-16189-C859X0-01 Vallensbaek 18-01-2021 Negativ
FA-05416 Dgd Musvage SAG-16186-X2Y4X5-01 Rudersdal 18-01-2021 Negativ
FA-05406 Dgd Musvage SAG-16268-C2Y9Q6-01 Esbjerg 18-01-2021 Negativ
FA-05402 Dgd Tarnfalk SAG-16264-N7C8V3-01 Kolding 18-01-2021 Negativ
FA-05405 Dgd Sglvmage SAG-16265-C5V8B1-01 Tgnder 18-01-2021 Negativ
FA-05404 Dgd Sglvmage SAG-16269-N6B8S1-01 Sgnderborg 18-01-2021 Negativ
FA-05412 Dgd Gas SAG-16291-VAN9M7-01 Faaborg-Midtfyn 18-01-2021 Negativ
FA-05410 Dgd Musvage SAG-16266-P0J558-01 Faaborg-Midtfyn 18-01-2021 Negativ
FA-05409 Dgd Musvage SAG-16290-B4W6G0-01 Faaborg-Midtfyn 18-01-2021 Negativ
FA-05434 Dgd Tarnfalk SAG-16239-Q0L4M4-01 Lejre 18-01-2021 Negativ
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FA-05379 Dgd Lille SAG-16260-M1X2C7-01 Skive 19-01-2021 Negativ
Lappedykker
FA-05451 Dgd Sglvmage SAG-16238-X3J2G3-01 Roskilde 19-01-2021 Negativ
FA-05452  Dgd Musvage SAG-16262-R2K5B1-01 Odense 19-01-2021 Negativ
FA-05453  Dgd Sglvmage SAG-16267-W1S1M7-01 Vejle 20-01-2021 Negativ
FA-05413 Dgd Knopsvane SAG-16295-T1R8Y9-01 Tonder 20-01-2021 Positiv
FA-05455 Dgd Sglvmage SAG-16263-M4M9K7-01 Odsherred 20-01-2021 Negativ
FA-05378 Dgd Knopsvane SAG-16289-Z0M9P9-01 Favrskov 20-01-2021 Positiv
FA-05435 Dgd Musvage SAG-16297-D3H8Z5-01 Esbjerg 20-01-2021 Positiv
FA-05380 Dgd Musvage SAG-16293-Q6H8J8-01 Syddjurs 20-01-2021 Negativ
FA-05457 Dgd Knopsvane SAG-16294-M9K0C7-01 Guldborgsund 21-01-2021 Positiv
FA-05383 Dgd Sangsvane SAG-16334-F4AM2Z72-01 Randers 21-01-2021 Positiv
FA-05483 Dgd Knopsvane SAG-16333-G8C8V3-01 Mariagerfjord 22-01-2021 Negativ
FA-02853  Dgd Blishgne SAG-16331-R5K3T5-01 Vordingborg 22-01-2021 Negativ
FA-05246 Dgd Sglvmage SAG-16394-N9X9R0-01 Thisted 25-01-2021 Negativ
FA-05253  Dgd Slgrugle SAG-16397-D7M2B2-01 Aalborg 25-01-2021 Negativ
FA-05252 Dgd Tarnfalk SAG-16404-Z4G0D2-01 Aalborg 25-01-2021 Negativ
FA-05386 Dgd Ederfugl SAG-16422-YAM7S7-01 Syddjurs 25-01-2021 Negativ
FA-05484 Dgd Knopsvane SAG-16337-L7G3D2-01 Bornholm 25-01-2021 Negativ
FA-05485 Dgd Skarv SAG-16338-5973C7-01 Bornholm 25-01-2021 Negativ
FA-05439 Dgd Sangsvane SAG-16420-D1D2S7-01 Vejle 25-01-2021 Negativ
FA-05441 Dgd Musvage SAG-16424-W0Q5G5-01 Haderslev 25-01-2021 Positiv
FA-05486 Dgd Fiskehejre SAG-16339-Y5B3X4-01 Bornholm 25-01-2021 Negativ
FA-05488 Dgd Knopsvane SAG-16335-M259Q1-01 Bornholm 25-01-2021 Negativ
FA-05494 Dgd Knopsvane SAG-16332-G9L7J6-01 Bornholm 25-01-2021 Negativ
FA-05495 Dgd Knopsvane SAG-16336-Q8N5L2-01 Bornholm 25-01-2021 Negativ
FA-05385 Dgd Musvage SAG-16425-S3NOW5-01 Randers 25-01-2021 Negativ
FA-05250 Dgd Spurvehgg SAG-16402-N4G0S5-01 Aalborg 25-01-2021 Positiv
FA-05251 Dgd Bramgas SAG-16392-L0S4)7-01 Thisted 25-01-2021 Positiv
FA-05384 Dgd Sangsvane SAG-16421-N8Q4K0-01 Viborg 25-01-2021 Positiv
FA-05382 Dgd Musvage SAG-16426-C5G7X4-01 Silkeborg 25-01-2021 Negativ
FA-05438 Dgd Musvage SAG-16423-V4Y3B0-01 Tgnder 25-01-2021 Positiv
FA-05516 Dgd Musvage SAG-16390-V9J6F5-01 Naestved 25-01-2021 Positiv
FA-05420 Dgd Sangsvane SAG-16448-T7R0S6-01 Jammerbugt 26-01-2021 Positiv
FA-05421 Dgd Sangsvane SAG-16453-W8WON8-01 Jammerbugt 26-01-2021 Positiv
FA-05388 Dgd Musvage SAG-16477-W5X8P3-01 Varde 26-01-2021 Positiv
FA-05522 Dgd Svartbag SAG-16398-G7D5J7-01 Frederikssund 26-01-2021 Positiv
FA-05518 Dgd Natugle SAG-16427-V9M6V4-01 Vordingborg 26-01-2021 Negativ
FA-05422 Dgd Sangsvane SAG-16450-V9V5F7-01 Jammerbugt 27-01-2021 Positiv
FA-05423 Dgd Sangsvane SAG-16452-K9X8Q6-01 Aalborg 27-01-2021 Positiv
FA-05418 Dgd Sangsvane SAG-16449-Q1P1M1-01 Rebild 27-01-2021 Positiv
Dgd Bramgas SAG-16393-L0S4J7-01 Thisted 27-01-2021 Positiv
FA-05424 Dgd Sangsvane SAG-16451-B8K2J7-01 Jammerbugt 28-01-2021 Positiv
FA-05447 Dgd Skarv SAG-16497-V9G758-01 Sgnderborg 28-01-2021 Negativ
FA-05525 Dgd Musvage SAG-16478-Z0M1D4-01 Lolland 28-01-2021 Negativ
FA-05526  Dgd Knopsvane SAG-16481-Q2L5B8-01 Slagelse 28-01-2021 Positiv
FA-05528 Dgd Tarnfalk SAG-16454-S9N278-01 Svendborg 28-01-2021 Positiv
FA-05425 Dgd Kortnaebbet Gds  SAG-16494-T0L7J3-01 Thisted 28-01-2021 Positiv
FA-05393  Dgd Sangsvane SAG-16480-M9WO0H0-01 Randers 28-01-2021 Positiv
FA-05391 Dgd Sangsvane SAG-16476-18M3D0-01 Randers 28-01-2021 Positiv
FA-05497 Dgd Knopsvane SAG-16498-H9J476-01 Bornholm 29-01-2021 Negativ
FA-05426 Dgd Sangsvane SAG-16568-T9B4X7-01 Rebild 29-01-2021 Positiv
FA-05444 Dgd Musvage SAG-16599-D7V4T6-01 Haderslev 01-02-2021 Negativ
FA-05449 Dgd Sangsvane SAG-16567-Y7N6K3-01 Haderslev 01-02-2021 Positiv
FA-05600 Dgd Sangsvane SAG-16562-KOX5B4-01 Herning 01-02-2021 Positiv
FA-05545 Dgd Musvage SAG-16627-X4F7N1-01 Skanderborg 01-02-2021 Positiv
FA-05543 Dgd Sangsvane SAG-16565-R5Y3L5-01 Mariagerfjord 01-02-2021 Positiv
FA-05553  Dgd Bramgas SAG-16626-V6J3L1-01 Varde 01-02-2021 Positiv
FA-05446 Dgd Musvage SAG-16598-P5B1T0-01 Vejle 01-02-2021 Negativ
FA-05544 Dgd Sangsvane SAG-16566-V3KOF6-01 Mariagerfjord 01-02-2021 Positiv
FA-05599 Dgd Musvage SAG-16559-H2N7S0-01 Naestved 01-02-2021 Negativ
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FA-05427 Dgd Duehgg SAG-16560-R2Z5F3-01 Hjgrring 01-02-2021 Negativ
FA-05597 Dgd Fiskehejre SAG-16597-K6K729-01 Allergd 01-02-2021 Positiv
FA-05598 Dgd Musvage SAG-16558-T5V4)7-01 Egedal 01-02-2021 Positiv
FA-05546 Dgd Musvage SAG-16600-M3Q8W3-01 Herning 01-02-2021 Negativ
FA-05554 Dgd Musvage SAG-16596-P1B0C9-01 Vejle 02-02-2021 Positiv
FA-05601 Dgd Sangsvane SAG-16595-B6211L9-01 Randers 02-02-2021 Positiv
FA-05548 Dgd Sangsvane SAG-16602-J2T554-01 Mariagerfjord 02-02-2021 Negativ
FA-05602 Dgd Musvage SAG-16629-K35976-01 Holbaek 03-02-2021 Negativ
FA-05615 Dgd Fiskehejre SAG-16628-Y4AW0B5-01 Holbaek 03-02-2021 Negativ
FA-05549 Dgd Musvage SAG-16661-R4S5B5-01 Vejle 03-02-2021 Negativ
FA-05555 Dgd Skarv SAG-16601-H1G4Q2-01 Sgnderborg 03-02-2021 Negativ
FA-05620 Dgd Skovsneppe SAG-16653-X2D5W9-01 Aalborg 04-02-2021 Negativ
FA-05621 Dgd Musvage SAG-16651-M2W9H2-01 Holstebro 04-02-2021 Positiv
FA-05616 Dgd Musvage SAG-16685-W2F8X5-01 Svendborg 04-02-2021 Positiv
FA-05617 Dgd Bramgas SAG-16684-X5C2V3-01 Holstebro 05-02-2021 Positiv
FA-05551 Dgd Skarv SAG-16688-Q8Y1G9-01 Odder 05-02-2021 Negativ
FA-05550 Dgd Musvage SAG-16686-G9T6R3-01 Skive 05-02-2021 Negativ
FA-03830 Dgd Bramgas SAG-16670-L2Z4H7-01 Gribskov 05-02-2021 Positiv
FA-05496 Dgd Knopsvane SAG-16749-R1W2T5-01 Bornholm 05-02-2021 Positiv
FA-05390 Dgd Bramgas SAG-16710-Y6B1WS8-01 Aarhus 08-02-2021 Positiv
FA-05623 Dgd Musvage SAG-16750-Q6M8Y2-01 Varde 08-02-2021 Positiv
FA-05508 Dgd Skarv SAG-16882-]5C0K2-01 Bornholm 08-02-2021 Negativ
FA-05622 Dgd Sglvmage SAG-16711-B7N5C9-01 Silkeborg 08-02-2021 Positiv
FA-05389 Dgd Knopsvane SAG-16709-K4S8D3-01 Randers 08-02-2021 Positiv
FA-05556  Dgd Sangsvane SAG-16763-V9C3P5-01 Nordfyns 08-02-2021 Positiv
FA-05646 Dgd Skovhornugle SAG-16707-V5L9X8-01 Kerteminde 08-02-2021 Negativ
FA-05647 Dgd Fiskehejre SAG-16708-Y9G0Q3-01 Faaborg-Midtfyn 08-02-2021 Positiv
FA-05392 Dgd Knopsvane SAG-16706-C4G1C6-01 Aarhus 08-02-2021 Positiv
FA-05605 Dgd Musvage SAG-16753-R8H5V6-01 Vejle 08-02-2021 Negativ
FA-05624 Dgd Musvage SAG-16754-D4K0C2-01 Skanderborg 08-02-2021 Negativ
FA-05583 Dgd Bramgas SAG-16751-T356S0-01 Thisted 08-02-2021 Positiv
FA-05607 Dgd Musvage SAG-16756-J6KOD5-01 Faaborg-Midtfyn 08-02-2021 Negativ
FA-05648 Dgd Musvage SAG-16752-V1M2C0-01 Lolland 08-02-2021 Negativ
FA-05625 Dgd Sangsvane SAG-16748-S8WOR2-01 Billund 09-02-2021 Positiv
FA-05651 Dgd Bramgas SAG-16781-K3P1R1-01 Kalundborg 09-02-2021 Positiv
FA-05606 Dgd Musvage SAG-16755-K35454-01 Kolding 10-02-2021 Negativ
FA-05658 Dgd Skarv SAG-16812-C554K8-01 Lolland 10-02-2021 Negativ
FA-05659 Dgd Musvage SAG-16867-Q1T5M4-01 Odsherred 11-02-2021 Negativ
FA-05660 Dgd Musvage SAG-16779-L1Y6N7-01 Furesg 11-02-2021 Negativ
FA-05661 Dgd Vibe SAG-16782-X3M3P9-01 Drager 11-02-2021 Negativ
FA-05662 Dgd Fiskehejre SAG-16783-F2N1Z0-01 Dragor 11-02-2021 Positiv
FA-05608 Dgd Skarv SAG-16869-Q2V2Q5-01 Sgnderborg 11-02-2021 Negativ
FA-05663 Dgd Knopsvane SAG-16816-D1S8B0-01 Lejre 11-02-2021 Negativ
FA-05664 Dgd Fiskehejre SAG-16815-Y9S3Y3-01 Kege 12-02-2021 Negativ
FA-05665 Dgd Rage SAG-16814-R3J2B1-01 Roskilde 12-02-2021 Negativ
FA-05611 Dgd Knopsvane SAG-16861-V7B5H6-01 Arp 12-02-2021 Negativ
FA-05666 Dgd Musvage SAG-16813-J3F2D9-01 Hjgrring 12-02-2021 Negativ
FA-05627 Dgd Sangsvane SAG-16865-W3X3F8-01 Hedensted 12-02-2021 Positiv
FA-05628 Dgd Musvage SAG-16870-19P8B4-01 Varde 15-02-2021 Negativ
FA-05510 Dgd Svartbag SAG-16883-X1Z9D3-01 Bornholm 15-02-2021 Positiv
FA-05509 Dgd Skarv SAG-16881-D4Q8F2-01 Bornholm 15-02-2021 Negativ
FA-05669 Dgd Knopsvane SAG-16864-M3K6P9-01 Middelfart 15-02-2021 Negativ
FA-05670 Dgd Knopsvane SAG-16866-C7T0Q4-01 Vordingborg 15-02-2021 Negativ
FA-05507 Dgd Knopsvane SAG-16884-D8V4J3-01 Bornholm 15-02-2021 Negativ
FA-05672 Dgd Bramgas SAG-16868-P8T1Q1-01 Stevns 15-02-2021 Positiv
FA-05673 Dgd Tarnfalk SAG-16871-SOL6H5-01 Naestved 15-02-2021 Positiv
FA-05633 Dgd Knopsvane SAG-16987-C6R2B6-01 Syddjurs 18-02-2021 Positiv
FA-05634 Dgd Fiskehejre SAG-16990-M5K3D3-01 Syddjurs 18-02-2021 Negativ
FA-05629 Dgd Sangsvane SAG-16989-H3P4F1-01 Syddjurs 18-02-2021 Negativ
FA-05613 Dgd Musvage SAG-17014-MOR3B5-01 Esbjerg 18-02-2021 Negativ
FA-05635 Dgd Skarv SAG-16991-P9J4)3-01 Hedensted 18-02-2021 Negativ
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FA-05614 Dgd Skovsneppe SAG-17018-D5K4K4-01 Esbjerg 18-02-2021 Positiv
FA-05585 Dgd Sglvmage SAG-17157-L8R9S4-01 Brgnderslev 18-02-2021 Negativ
FA-05584 Dgd Musvage SAG-17156-M2X251-01 Hjorring 18-02-2021 Negativ
FA-05440 Dgd Bramgas SAG-17011-B2J459-01 Lemvig 18-02-2021 Positiv
FA-05632 Dgd Sangsvane SAG-17008-W9B7L6-01 Aarhus 19-02-2021 Positiv
FA-05641 Dgd Sangsvane SAG-17009-D1Y6S6-01 Aarhus 19-02-2021 Positiv
FA-05630 Dgd Musvage SAG-17015-J1K3T3-01 Favrskov 19-02-2021 Negativ
FA-05592  Dgd Sangsvane SAG-17053-P9G7Y6-01 Aalborg 19-02-2021 Positiv
FA-05700 Dgd Sangsvane SAG-17006-P3F1V0-01 Skive 19-02-2021 Positiv
FA-05698 Dgd Knopsvane SAG-16988-X1T9X3-01 Gentofte 19-02-2021 Positiv
FA-05690 Dgd Musvage SAG-17054-Y0V2X6-01 Kolding 19-02-2021 Positiv
FA-05689 Dgd Svartbag SAG-17211-D4P7N8-01 Sgnderborg 19-02-2021 Positiv
FA-05636 Dgd Musvage SAG-17010-P8V7J8-01 Vejle 19-02-2021 Positiv
FA-05691 Dgd Bramgas SAG-17093-P1K4S2-01 Esbjerg 19-02-2021 Positiv
FA-05637 Dgd Haettemage SAG-17019-K1B2T9-01 Odder 19-02-2021 Negativ
FA-05591 Dgd Sangsvane SAG-17052-D9J0K2-01 Brgnderslev 19-02-2021 Positiv
FA-05701 Dgd Musvage SAG-17012-X3Z5B1-01 Faxe 19-02-2021 Positiv
FA-05588 Dgd Kortnaebbet Gas  SAG-17059-K9F0G1-01 Vesthimmerlands 22-02-2021 Positiv
FA-05631 Dgd Sglvmage SAG-17213-J2Q3L0-01 Ringkgbing-Skjern 22-02-2021 Positiv
FA-05511 Dgd Knopsvane SAG-17240-R3Z4C7-01 Bornholm 22-02-2021 Positiv
FA-05728 Dgd Sangsvane SAG-17073-J0B5C0-01 Herning 22-02-2021 Positiv
FA-05729 Dgd Fiskehejre SAG-17160-FAW7V6-01 Herning 22-02-2021 Negativ
FA-05748 Dgd Musvage SAG-17212-W8P3X7-01 Aabenraa 22-02-2021 Positiv
FA-05702 Dgd Musvage SAG-17013-ROCOF0-01 Odense 22-02-2021 Positiv
FA-05708 Dgd Sangsvane SAG-17048-Y4W9V3-01 Samsg 22-02-2021 Positiv
FA-05703 Dgd Skarv SAG-17216-Z1T3G0-01 Tarnby 22-02-2021 Negativ
FA-05736 Dgd Fiskehejre SAG-17083-H8F2W2-01 Aarhus 22-02-2021 Negativ
FA-05428 Dgd Musvage SAG-17092-H5F3P0-01 Skive 22-02-2021 Positiv
FA-05595 Dgd Sangsvane SAG-17045-Z9MOF0-01 Aalborg 22-02-2021 Positiv
FA-05741 Dgd Bramgas SAG-17159-C4H1H1-01 Holstebro 22-02-2021 Positiv
FA-05743  Dgd Musvage SAG-17144-X8P8V5-01 Vejen 22-02-2021 Negativ
FA-05744 Dgd Knopsvane SAG-17076-G1Z4G1-01 Esbjerg 22-02-2021 Negativ
FA-05711 Dgd Dvzergfalk SAG-17221-HOR2R2-01 Lejre 22-02-2021 Negativ
FA-05723 Dgd Bramgas SAG-17146-SOP5J7-01 Norddjurs 22-02-2021 Positiv
FA-05577 Dgd Musvage SAG-17145-N0OM3S3-01 Hjgrring 22-02-2021 Positiv
FA-05727 Dgd Sangsvane SAG-17080-G6K7H3-01 Syddjurs 22-02-2021 Positiv
FA-05725 Dgd Musvage SAG-17206-W6J4X4-01 Aarhus 22-02-2021 Positiv
FA-05714 Dgd Fiskehejre SAG-17061-K8J7H9-01 Sorg 22-02-2021 Negativ
FA-05716 Dgd Fiskehejre SAG-17060-W6Q6H3-01 Odense 22-02-2021 Negativ
FA-05717 Dgd Musvage SAG-17218-W4X5W9-01 Faaborg-Midtfyn 22-02-2021 Negativ
FA-05718 Dgd Musvage SAG-17152-P8Y9R0-01 Sorg 22-02-2021 Negativ
FA-05721 Dgd Musvage SAG-17143-L0J4B1-01 Odense 22-02-2021 Negativ
FA-05719 Dgd Duehgg SAG-17150-V6V8B3-01 Assens 22-02-2021 Positiv
FA-05758 Dgd Sangsvane SAG-17051-L3T4C8-01 Faaborg-Midtfyn 22-02-2021 Positiv
FA-05431 Dgd Sangsvane SAG-17074-N4X1P2-01 Rebild 23-02-2021 Positiv
FA-05745 Dgd Vandrikse SAG-17096-FOM2K5-01 Esbjerg 23-02-2021 Positiv
FA-05430 Dgd Sangsvane SAG-17078-W0OM2G1-01 Aalborg 23-02-2021 Positiv
FA-05754 Dgd Rgd Glente SAG-17142-C6W9P5-01 Assens 23-02-2021 Negativ
FA-05752 Dgd Fiskehejre SAG-17055-X2X2Q3-01 Sorg 23-02-2021 Positiv
FA-05755 Dgd Skarv SAG-17147-S8X9J0-01 Guldborgsund 23-02-2021 Negativ
FA-05756  Dgd Ederfugl SAG-17148-C8Y5P1-01 Guldborgsund 23-02-2021 Negativ
FA-05757 Dgd Sglvmage SAG-17149-H7GON3-01 Guldborgsund 23-02-2021 Positiv
FA-05722 Dgd Fiskehejre SAG-17081-V8J7Q9-01 Syddjurs 23-02-2021 Negativ
FA-06115 Dgd Husskade SAG-17056-V6Q7C4-01 Hgje Taastrup 23-02-2021 Negativ
FA-05432 Dgd Kortnaebbet Gas  SAG-17094-24G6G4-01 Brgnderslev 23-02-2021 Positiv
FA-05695 Dgd Sglvmage SAG-17210-Q9F2V4-01 Fredericia 23-02-2021 Negativ
FA-06216 Dgd Fjeldvage SAG-17219-GOD5J8-01 Lejre 23-02-2021 Negativ
FA-06257 Dgd Sangsvane SAG-17154-L5C3B4-01 Ikast-Brande 23-02-2021 Positiv
FA-06218 Dgd Musvage SAG-17208-N3R2S4-01 Lejre 23-02-2021 Positiv
FA-06219 Dgd Musvage SAG-17215-H254D7-01 Kerteminde 23-02-2021 Negativ
FA-05500 Dgd Svartbag SAG-17349-K1Z2S6-01 Bornholm 23-02-2021 Positiv
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FA-05502 Dgd Knopsvane SAG-17250-V2P6D9-01 Bornholm 23-02-2021 Positiv
FA-06220 Dgd Knopsvane SAG-17077-G5C951-01 Vordingborg 23-02-2021 Positiv
FA-06223 Dgd Bramgas SAG-17095-S7B4W4-01 Slagelse 23-02-2021 Positiv
FA-06258 Dgd Musvage SAG-17207-L9Z9X0-01 Ikast-Brande 23-02-2021 Positiv
FA-06226  Dgd Duehgg SAG-17162-K2L4T5-01 Halsnaes 23-02-2021 Positiv
FA-06288 Dgd Natugle SAG-17304-W9L2P7-01 Holbaek 23-02-2021 Negativ
FA-06232 Dgd Fieldvage SAG-17217-V7Q8R8-01 Odsherred 23-02-2021 Negativ
FA-06233 Dgd Sglvmage SAG-17161-D8B7W5-01 Kalundborg 23-02-2021 Negativ
FA-06234 Dgd Gragas SAG-17153-K5Z8P9-01 Guldborgsund 23-02-2021 Negativ
FA-05693 Dgd Musvage SAG-17203-W8L9X7-01 Aabenraa 23-02-2021 Positiv
FA-05726  Dgd Fjeldvage SAG-17151-G3K552-01 Holstebro 24-02-2021 Positiv
FA-06259 Dgd Skarv SAG-17088-D7K8J5-01 Guldborgsund 24-02-2021 Negativ
FA-06267 Dgd Blishgne SAG-17086-WON3H3-01 Guldborgsund 24-02-2021 Positiv
FA-06266 Dgd Blishgne SAG-17085-X8L1B0-01 Guldborgsund 24-02-2021 Negativ
FA-06263 Dgd Skarv SAG-17089-Q2C3L7-01 Guldborgsund 24-02-2021 Negativ
FA-06262 Dgd Tarnfalk SAG-17220-F9Y6V3-01 Vordingborg 24-02-2021 Negativ
Dgd Husskade SAG-17058-C1K5J2-01 Hgje Taastrup 22-02-2021 Negativ
FA-06187 Dgd Gragas SAG-17298-R8H5N3-01 Frederikshavn 24-02-2021 Positiv
FA-05751 Dgd Skarv SAG-17296-P1C2W7-01 Tgnder 24-02-2021 Negativ
FA-05739 Dgd Sangsvane SAG-17223-ROP1S1-01 lkast-Brande 24-02-2021 Positiv
FA-05738 Dgd Sangsvane SAG-17249-Y6R9Y6-01 Ikast-Brande 24-02-2021 Positiv
FA-05737 Dgd Sangsvane SAG-17224-L7Z5N2-01 Ikast-Brande 24-02-2021 Positiv
FA-05694 Dgd Spurvehgg SAG-17259-W4F5Y6-01 Fredericia 24-02-2021 Negativ
FA-06184 Dgd Fiskehejre SAG-17251-F8F7B9-01 Aalborg 24-02-2021 Positiv
Dgd Sangsvane SAG-17050-S7T3F1-01 Faaborg-Midtfyn 21-02-2021 Positiv
FA-06281 Dgd Knopsvane SAG-17155-R4X3K7-01 Faxe 25-02-2021 Positiv
FA-05503 Dgd Knopsvane SAG-17232-M5X4J2-01 Bornholm 25-02-2021 Negativ
FA-06285 Dgd Knopsvane SAG-17244-N1F1L0-01 Holbaek 25-02-2021 Negativ
FA-06321 Dgd Skarv SAG-17351-C1Q7B4-01 Kerteminde 25-02-2021 Negativ
FA-06319 Dgd Mage SAG-17303-V5M7R3-01 Kerteminde 25-02-2021 Negativ
FA-06320 Dgd Gragas SAG-17302-V8Q9J9-01 Kerteminde 25-02-2021 Positiv
FA-06318 Dgd Blishgne SAG-17354-YOH6M7-01 Kerteminde 25-02-2021 Negativ
FA-06239 Dgd Knopsvane SAG-17245-Q8W8L2-01 Bornholm 25-02-2021 Positiv
FA-06238 Dgd Knopsvane SAG-17243-V6N9X5-01 Bornholm 25-02-2021 Positiv
FA-06286 Dgd Fiskehejre SAG-17205-SOR4P4-01 Guldborgsund 25-02-2021 Negativ
FA-06287 Dgd Skovsneppe SAG-17305-N3D5W5-01 Kalundborg 25-02-2021 Negativ
FA-01869 Dgd Knopsvane SAG-17237-QOR1B5-01 Ringkgbing-Skjern 25-02-2021 Negativ
FA-06289 Dgd Musvage SAG-17258-R5F5G0-01 Svendborg 25-02-2021 Negativ
FA-06175 Dgd Sangsvane SAG-17239-N3G2T8-01 Frederikshavn 26-02-2021 Positiv
FA-06176  Dgd Sangsvane SAG-17247-V4V7Q6-01 Frederikshavn 26-02-2021 Positiv
FA-06177 Dgd Sangsvane SAG-17246-W5C4H2-01 Frederikshavn 26-02-2021 Positiv
FA-06178 Dgd Sangsvane SAG-17238-Q3G3F5-01 Frederikshavn 26-02-2021 Positiv
FA-05638 Dgd Musvage SAG-17346-Q3R3H8-01 Ringkgbing-Skjern 26-02-2021 Negativ
FA-06312 Dgd Knopsvane SAG-17236-K2J6F2-01 Faxe 26-02-2021 Positiv
FA-03866 Dgd Knopsvane SAG-17204-N3Q0S0-01 Frederikssund 26-02-2021 Negativ
FA-03860 Dgd Skarv SAG-17355-D9C2B3-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03858 Dgd Skarv SAG-17301-G9S8P4-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03856 Dgd Skarv SAG-17350-T3W5L2-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03846 Dgd Skarv SAG-17297-X2L3H1-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-05730 Dgd Kortnaebbet Gas  SAG-17378-F4Q3L2-01 Ringkgbing-Skjern 01-03-2021 Positiv
FA-05732 Dgd Gragas SAG-17380-P9F5R8-01 Norddjurs 01-03-2021 Positiv
FA-05731 Dgd Knortegas SAG-17379-N4K8M7-01 Odder 01-03-2021 Positiv
FA-06190 Dgd Ederfugl SAG-17422-H954Y0-01 Frederikshavn 01-03-2021 Negativ
FA-05742 Dgd Kortnaebbet Gas  SAG-17470-Z4S2F4-01 Esbjerg 01-03-2021 Positiv
FA-05746 Dgd Tarnfalk SAG-17472-J1H8C0-01 Esbjerg 01-03-2021 Negativ
FA-05733 Dgd Canadagas SAG-17418-D4K6Y0-01 Varde 01-03-2021 Negativ
FA-05750 Dgd Musvage SAG-17466-L2N7P9-01 Vejen 01-03-2021 Negativ
FA-05692 Dgd Musvage SAG-17468-W8L0C6-01 Aabenraa 01-03-2021 Negativ
FA-06181 Dgd Sangsvane SAG-17345-V5Q5N4-01 Frederikshavn 01-03-2021 Positiv
FA-06180 Dgd Sangsvane SAG-17359-H2X3H8-01 Frederikshavn 01-03-2021 Positiv
FA-06193 Dgd Fiskehejre SAG-17382-N6Y8K4-01 Vesthimmerlands 01-03-2021 Negativ

Overvagning af avieer influenza i vilde fugle i Danmark 2021

33



FA-06179 Dgd Musvage SAG-17518-Y2T2L2-01 Hjgrring 01-03-2021 Negativ
FA-06334 Dgd Sangsvane SAG-17387-S8N3N1-01 Randers 01-03-2021 Positiv
FA-01873 Dgd Sangsvane SAG-17462-S5P9V7-01 Randers 01-03-2021 Negativ
FA-06204 Dgd Knopsvane SAG-17474-M1J5C7-01 Frederikshavn 01-03-2021 Positiv
FA-06202 Dgd Sangsvane SAG-17478-G2Q5L0-01 Frederikshavn 01-03-2021 Positiv
FA-06201 Dgd Sangsvane SAG-17488-W8C4F0-01 Frederikshavn 01-03-2021 Positiv
FA-06203 Dgd Sangsvane SAG-17477-Y8K2D2-01 Frederikshavn 01-03-2021 Positiv
FA-06200 Dgd Sangsvane SAG-17481-J4R6Y8-01 Frederikshavn 01-03-2021 Positiv
FA-06191 Dgd Fiskehejre SAG-17426-S4F7Y2-01 Thisted 01-03-2021 Negativ
FA-06182 Dgd Skarv SAG-17423-N9POR9-01 Jammerbugt 01-03-2021 Negativ
FA-03226 Dgd Skarv SAG-17420-G9R9R3-01 Stevns 01-03-2021 Negativ
FA-03231 Dgd Knopsvane SAG-17386-H0Y5P1-01 Stevns 01-03-2021 Positiv
FA-03232 Dgd Knopsvane SAG-17356-H4R2T4-01 Stevns 01-03-2021 Positiv
FA-02372 Dgd Knopsvane SAG-17344-D1Z2R4-01 Faxe 01-03-2021 Negativ
FA-03222 Dgd Sglvmage SAG-17383-X0T6B7-01 Faxe 01-03-2021 Positiv
FA-06192 Dgd Fiskehejre SAG-17381-C9C7B8-01 Vesthimmerlands 01-03-2021 Negativ
FA-06173 Dgd Sglvmage SAG-17519-Z6L3J1-01 Frederikshavn 01-03-2021 Positiv
FA-06328 Dgd Knopsvane SAG-17464-C2Q0z0-01 Faaborg-Midtfyn 01-03-2021 Negativ
FA-06332 Dgd Skarv SAG-17425-M9G4H4-01 Guldborgsund 01-03-2021 Negativ
FA-06333 Dgd Graand SAG-17473-Y0T2C9-01 Guldborgsund 01-03-2021 Negativ
FA-06330 Dgd Skarv SAG-17436-X2Z5H6-01 Guldborgsund 01-03-2021 Negativ
FA-05740 Dgd Musvage SAG-17471-G5D3X8-01 Syddjurs 01-03-2021 Negativ
FA-01868 Dgd Knopsvane SAG-17479-F1G5F9-01 Samsg 02-03-2021 Negativ
FA-06428 Dgd Blishgne SAG-17516-HOR2D5-01 Guldborgsund 02-03-2021 Negativ
FA-06427 Dgd Sglvmage SAG-17517-G6VSW4-01 Guldborgsund 02-03-2021 Negativ
FA-06426 Dgd Skarv SAG-17492-N4C7M3-01 Guldborgsund 02-03-2021 Negativ
FA-01871 Dgd Musvage SAG-17553-B1J5W0-01 Varde 02-03-2021 Negativ
FA-06423 Dgd Grgnbenet SAG-17421-D0C2K2-01 Guldborgsund 02-03-2021 Negativ
Rgrhgne
FA-06424 Dgd Skarv SAG-17419-C2D5N4-01 Guldborgsund 02-03-2021 Negativ
FA-06199 Dgd Sangsvane SAG-17480-W7C3Y9-01 Frederikshavn 02-03-2021 Positiv
FA-06198 Dgd Sangsvane SAG-17475-P6C1V1-01 Frederikshavn 02-03-2021 Positiv
FA-06195 Dgd Sangsvane SAG-17460-X1P2B2-01 Frederikshavn 02-03-2021 Positiv
FA-06174 Dgd Sangsvane SAG-17417-L4P4Q3-01 Frederikshavn 02-03-2021 Positiv
FA-05734 Dgd Sangsvane SAG-17486-K5T9Y2-01 Herning 03-03-2021 Positiv
FA-06854 Dgd Knopsvane SAG-17568-27C2Y5-01 Halsnaes 03-03-2021 Negativ
FA-06856 Dgd Knopsvane SAG-17538-V3Z2N9-01 Halsnaes 03-03-2021 Positiv
FA-06784 Dgd Knopsvane SAG-17482-J1K7Q2-01 Lejre 03-03-2021 Negativ
FA-01872 Dgd Sglvmage SAG-17490-F5P4D1-01 Samsg 03-03-2021 Negativ
FA-06235 Dgd Knopsvane SAG-17668-H1B6C4-01 Bornholm 03-03-2021 Negativ
FA-06240 Dgd Skarv SAG-17850-16X8V1-01 Bornholm 03-03-2021 Negativ
FA-06393 Dgd Sglvmage SAG-17566-K6S5R3-01 Holbaek 03-03-2021 Negativ
FA-06630 Dgd Knopsvane SAG-17564-Z5F7V2-01 Faxe 03-03-2021 Negativ
FA-06661 Dgd Knopsvane SAG-17558-V2Z6F2-01 Vordingborg 03-03-2021 Positiv
FA-03751 Dgd Musvage SAG-17565-C3W6D9-01 Naestved 03-03-2021 Positiv
FA-03759 Dgd Skarv SAG-17554-H2L4H6-01 Guldborgsund 03-03-2021 Negativ
FA-06614 Dgd Skarv SAG-17555-C6R0R2-01 Guldborgsund 03-03-2021 Negativ
FA-03726 Dgd Blishgne SAG-17569-D1G3F0-01 Slagelse 03-03-2021 Negativ
FA-06648 Dgd Knopsvane SAG-17758-T0B5Y1-01 Stevns 03-03-2021 Positiv
FA-06663 Dgd Knopsvane SAG-17522-M3R6Q6-01 Vordingborg 03-03-2021 Positiv
FA-06276  Dgd Musvage SAG-17615-N3N8Y8-01 Faaborg-Midtfyn 03-03-2021 Negativ
FA-06336 Dgd Musvage SAG-17762-HOX7M1-01 Hedensted 03-03-2021 Negativ
FA-06269 Dgd Gragas SAG-17675-S8W259-01 Sgnderborg 03-03-2021 Positiv
FA-06270 Dgd Fiskehejre SAG-17610-V5W3K9-01 Sgnderborg 03-03-2021 Negativ
FA-05580 Dgd Sglvmage SAG-17493-B0OY6T9-01 Mariagerfjord 03-03-2021 Positiv
FA-06654 Dgd Dvzergfalk SAG-17520-D1W2Q3-01 Guldborgsund 03-03-2021 Negativ
FA-06277 Dgd Musvage SAG-17606-K4B6Y9-01 Odense 03-03-2021 Negativ
FA-06786 Dgd Fiskehejre SAG-17489-N9P4F7-01 Lejre 03-03-2021 Negativ
FA-06515 Dgd Bramgas SAG-17609-Q3B6R9-01 Laesg 03-03-2021 Positiv
FA-06616 Dgd Bramgas SAG-17572-Z0Q5M3-01 Slagelse 03-03-2021 Positiv
FA-06615 Dgd Sglvmage SAG-17614-Q4C3K0-01 Slagelse 03-03-2021 Negativ
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FA-06275 Dgd Musvage SAG-17616-Z0S9L4-01 Assens 03-03-2021 Negativ
FA-03225 Dgd Sglvmage SAG-17550-P8G5L1-01 Faxe 03-03-2021 Positiv
FA-06350 Dgd Knopsvane SAG-17604-T2N8P3-01 Randers 03-03-2021 Positiv
FA-06343 Dgd Gragas SAG-17673-W2N3C6-01 Viborg 04-03-2021 Positiv
FA-06520 Dgd Smaspove SAG-17674-D6J3X9-01 Aalborg 04-03-2021 Negativ
FA-06787 Dgd Sangsvane SAG-17465-Q0B3K3-01 Lejre 04-03-2021 Positiv
FA-06519 Dgd Skarv SAG-17612-V6D4L4-01 Frederikshavn 04-03-2021 Negativ
FA-06521 Dgd Stor Skallesluger ~ SAG-17570-Y5T3Q5-01 Aalborg 04-03-2021 Positiv
FA-06396 Dgd Knopsvane SAG-17521-JOK2N0-01 Holbaek 04-03-2021 Positiv
FA-06335 Dgd Dvaergfalk SAG-17607-Q5R3K2-01 Skanderborg 04-03-2021 Negativ
FA-06296 Dgd Kortnaebbet Gas  SAG-17825-D7V3T2-01 Esbjerg 04-03-2021 Positiv
FA-06303 Dgd Ravn SAG-17711-X22755-01 Kolding 04-03-2021 Negativ
FA-06300 Dgd Sglvmage SAG-17755-D5T6T3-01 Nyborg 04-03-2021 Negativ
FA-06302 Dgd Spurvehgg SAG-17715-H7X7)5-01 Middelfart 04-03-2021 Positiv
FA-06297 Dgd Fiskehejre SAG-17757-K9H3N6-01 Sgnderborg 04-03-2021 Negativ
FA-03218 Dgd Knopsvane SAG-17617-V2L7M1-01 Vordingborg 04-03-2021 Positiv
FA-06295 Dgd Skovsneppe SAG-17716-W9H2G2-01 Fang 04-03-2021 Negativ
FA-06858 Dgd Sangsvane SAG-17459-R3C9Q2-01 Lolland 04-03-2021 Negativ
FA-06675 Dgd Knopsvane SAG-17709-Y9J7Y5-01 Slagelse 04-03-2021 Positiv
FA-06860 Dgd Gragas SAG-17710-V8J7L7-01 Norddjurs 05-03-2021 Positiv
FA-06397 Dgd Solsort SAG-17761-Y9P8N3-01 Hgje Taastrup 05-03-2021 Negativ
FA-03840 Dgd Skarv SAG-17353-G9TOM5-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03842 Dgd Skarv SAG-17256-M4X3L3-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03844 Dgd Skarv SAG-17254-16J3T2-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03850 Dgd Skarv SAG-17253-V9X1X6-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03838 Dgd Skarv SAG-17348-D9J3K6-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03848 Dgd Skarv SAG-17300-D3G1J0-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03854 Dgd Skarv SAG-17299-B2GOW3-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03862 Dgd Skarv SAG-17352-S2F2)7-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-03864 Dgd Skarv SAG-17385-F5H3B2-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-05590 Dgd Sangsvane SAG-17047-J8N5N5-01 Brgnderslev 19-02-2021 Positiv
FA-05639 Dgd Musvage SAG-17255-M0C4Y5-01 Ringkgbing-Skjern 25-02-2021 Negativ
FA-06402 Dgd Ravn SAG-17608-X7V7Q3-01 Vallensbaek 05-03-2021 Negativ
FA-06612 Dgd Musvage SAG-17717-Q1Y4P3-01 Vordingborg 05-03-2021 Positiv
FA-06404 Dgd Allike SAG-17763-L0X0G0-01 Holbaek 05-03-2021 Positiv
FA-03747 Dgd Sglvmage SAG-17713-Q5K1P2-01 Lolland 05-03-2021 Negativ
Dgd Heaettemage SAG-17424-T2B9X8-01 Guldborgsund 01-03-2021 Negativ
FA-06337 Dgd Musvage SAG-17857-R6F0G1-01 Norddjurs 08-03-2021 Positiv
FA-06514 Dgd Musvage SAG-17712-Z1L6X1-01 Rebild 08-03-2021 Negativ
FA-06512 Dgd Kortnaebbet Gas  SAG-17849-N1G3N0-01 Hjgrring 08-03-2021 Positiv
FA-06405 Dgd Musvage SAG-17760-51C9Q5-01 Sorg 08-03-2021 Positiv
FA-06382 Dgd Knopsvane SAG-17853-D3C3W1-01 Holbaek 08-03-2021 Negativ
FA-06798 Dgd Blishgne SAG-17759-T5H7P4-01 Frederikssund 08-03-2021 Negativ
FA-06796 Dgd Musvage SAG-17821-T3T0T9-01 Hgje Taastrup 08-03-2021 Negativ
FA-06353 Dgd Knopsvane SAG-17467-K8B9D3-01 Samsg 03-03-2021 Positiv
FA-06797 Dgd Duehgg SAG-17823-W1K8B3-01 Hillergd 08-03-2021 Negativ
FA-06425 Dgd Skarv SAG-17491-C2W3J3-01 Guldborgsund 01-03-2021 Negativ
FA-06309 Dgd Spurvehgg SAG-17826-R9P0B3-01 Nordfyns 08-03-2021 Negativ
FA-05504 Dgd Knopsvane SAG-17618-P2M2V8-01 Tgnder Positiv
FA-06211 Dgd Spurvehgg SAG-17831-K5N4M9-01 Mariagerfjord 09-03-2021 Negativ
FA-06304 Dgd Musvage SAG-17827-W7Y0V7-01 Nordfyns 09-03-2021 Positiv
FA-06385 Dgd Knopsvane SAG-17669-T3B2K6-01 Holbaek 09-03-2021 Negativ
Dgd Vandrefalk SAG-17100-V7G3P9-01 Morsg 16-02-2021 Positiv
FA-06788 Dgd Sangsvane SAG-17666-Z8M8L0-01 Kalundborg 09-03-2021 Positiv
FA-06922 Dgd Musvage SAG-17832-G5C8L2-01 Silkeborg 09-03-2021 Positiv
FA-06294 Dgd Spurvehgg SAG-17822-J7V7Y1-01 Faaborg-Midtfyn 09-03-2021 Negativ
FA-06338 Dgd Musvage SAG-17828-B8W8P6-01 Aarhus 10-03-2021 Positiv
FA-06310 Dgd Bramgas SAG-17859-W6H4G4-01 Aabenraa 10-03-2021 Positiv
FA-06628 Dgd Musvage SAG-17860-L7J1M8-01 Vordingborg 10-03-2021 Negativ
FA-06339 Dgd Fiskehejre SAG-17931-Q2F6C9-01 Mariagerfjord 10-03-2021 Negativ
FA-01986 Dgd Knopsvane SAG-17833-S5K974-01 Guldborgsund 10-03-2021 Positiv
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FA-06253 Dgd Fiskehejre SAG-17829-P3K6B9-01 Bornholm 10-03-2021 Negativ
FA-06242 Dgd Musvage SAG-17830-M7D5C3-01 Bornholm 10-03-2021 Positiv
FA-06790 Dgd Sglvmage SAG-17851-K3SON0-01 Kalundborg 10-03-2021 Positiv
FA-06341 Dgd Fiskehejre SAG-17927-V3Z2K8-01 Mariagerfjord 11-03-2021 Negativ
FA-06656 Dgd Musvage SAG-17855-G7Z0N8-01 Vordingborg 11-03-2021 Positiv
FA-06342 Dgd Musvage SAG-17930-M8D7P3-01 Silkeborg 11-03-2021 Negativ
FA-06908 Dgd Spurvehgg SAG-17856-Q3M7W5-01 Hillergd 11-03-2021 Negativ
FA-03852 Dgd Skarv SAG-17347-R2P5K1-01 Odsherred 26-02-2021 Negativ
FA-06213  Dgd Fieldvage SAG-17999-Y4M5T4-01 Thisted 15-03-2021 Positiv
FA-06346 Dgd Musvage SAG-17928-G6M5W8-01 Ringkgbing-Skjern 15-03-2021 Negativ
FA-06347 Dgd Musvage SAG-17998-Y1M2W6-01 Varde 15-03-2021 Negativ
FA-06791 Dgd Spurvehgg SAG-17858-R2W1P0-01 Ballerup 15-03-2021 Negativ
FA-06907 Dgd Spurvehgg SAG-17932-W9X0K4-01 Gribskov 16-03-2021 Negativ
FA-06292 Dgd Tarnfalk SAG-18009-58X8Y4-01 Favrskov 16-03-2021 Negativ
FA-06345 Dgd Spurvehgg SAG-18012-Y7P9C7-01 Silkeborg 16-03-2021 Negativ
FA-06215 Dgd Musvage SAG-18011-B5C975-01 Jammerbugt 17-03-2021 Positiv
FA-06205 Dgd Duehgg SAG-18008-Q2T3S3-01 Mariagerfjord 17-03-2021 Positiv
FA-06794 Dgd Blishgne SAG-18010-Y4D6X7-01 Holbaek 18-03-2021 Negativ
FA-06392 Dgd Musvage SAG-18014-V0Z2P6-01 Gribskov 18-03-2021 Positiv
FA-06391 Dgd Spurvehgg SAG-18029-Y2H4L4-01 Frederikssund 18-03-2021 Negativ
FA-06989 Dgd Musvage SAG-18161-B3R2C6-01 Favrskov 18-03-2021 Positiv
Dgd Sangsvane SAG-17476-C2Z2N7-01 Frederikshavn 27-02-2021 Positiv
FA-06988 Dgd Stor Flagspaette SAG-18160-T1IN2B4-01 Viborg 19-03-2021 Negativ
FA-07037 Dgd Musvage SAG-18159-T3F2L2-01 Skive 22-03-2021 Positiv
FA-07038 Dgd Spurvehgg SAG-18184-S2H2D2-01 Viborg 22-03-2021 Negativ
FA-06982 Dgd Musvage SAG-18157-W2G3G4-01 Vesthimmerlands 22-03-2021 Positiv
FA-07039 Dgd Musvage SAG-18158-X4M9K0-01 Silkeborg 22-03-2021 Positiv
FA-07006 Dgd Spurvehgg SAG-18111-722Y4X7-01 Gribskov 22-03-2021 Negativ
FA-06789 Dgd Musvage SAG-18114-K8X2R8-01 Gribskov 22-03-2021 Negativ
FA-06793 Dgd Musvage SAG-18115-P2J8R7-01 Gribskov 22-03-2021 Negativ
FA-06390 Dgd Skarv SAG-18113-721C5L9-01 Gribskov 22-03-2021 Negativ
FA-06305 Dgd Musvage SAG-18295-R5Q5G3-01 Vejle 22-03-2021 Negativ
FA-07064 Dgd Bramgas SAG-18182-P1B8V5-01 Varde 22-03-2021 Negativ
FA-07062 Dgd Fiskehejre SAG-18183-R2T5Q0-01 Varde 22-03-2021 Negativ
FA-07063 Dgd Musvage SAG-18166-Y4H3HO0-01 Varde 22-03-2021 Positiv
FA-07066 Dgd Musvage SAG-18300-S4R6R7-01 Favrskov 22-03-2021 Negativ
FA-06311 Dgd Musvage SAG-18296-X7R3G6-01 Vejle 23-03-2021 Negativ
FA-06306 Dgd Spurvehgg SAG-18297-K2X0Z8-01 Vejen 23-03-2021 Negativ
FA-07073  Dgd Haettemage SAG-18299-N1R2G1-01 Randers 23-03-2021 Negativ
FA-06981 Dgd Musvage SAG-18344-70T0Z8-01 Thisted 23-03-2021 Negativ
FA-07065 Dgd Musvage SAG-18298-H1M1Y7-01 Viborg 23-03-2021 Positiv
FA-07076  Dgd Knopsvane SAG-18185-S0C2M2-01 Kgbenhavn 23-03-2021 Positiv
Dgd Vandrefalk SAG-18094-N6D3H1-01 Aalborg 18-03-2021 Positiv
Dgd Vandrefalk SAG-18103-G2G3H3-01 Aalborg 18-03-2021 Negativ
Dgd Vandrefalk SAG-18104-J0Q0B8-01 Aalborg 18-03-2021 Positiv
FA-06983 Dgd Musvage SAG-18346-L8F4Q8-01 Thisted 24-03-2021 Negativ
FA-06340 Dgd Rage SAG-18348-H6N2M2-01 Skanderborg 24-03-2021 Negativ
FA-06348 Dgd Musvage SAG-18351-D4G8D8-01 Favrskov 24-03-2021 Negativ
FA-06974 Dgd Musvage SAG-18343-X6L0D8-01 Skive 24-03-2021 Negativ
FA-06975 Dgd Musvage SAG-18345-P5D5M9-01 Thisted 24-03-2021 Negativ
FA-07068 Dgd Vandrikse SAG-18452-Z4BOR2-01 Skanderborg 25-03-2021 Negativ
FA-07008 Dgd Fiskehejre SAG-18302-X7N5W3-01 Kgbenhavn 25-03-2021 Negativ
FA-07009 Dgd Musvage SAG-18347-22X9Q4-01 Vallensbaek 26-03-2021 Negativ
Dgd Musvage SAG-18293-Q3M2Q5-01 Lejre 16-03-2021 Negativ
FA-06271 Dgd Dobbeltbekkasin  SAG-18451-RON4C3-01 Tgnder 29-03-2021 Negativ
FA-06272 Dgd Sglvmage SAG-18450-H2P6P0-01 Fredericia 29-03-2021 Negativ
FA-06976 Dgd Musvage SAG-18455-L5W0C3-01 Thisted 29-03-2021 Negativ
FA-07010 Dgd Musvage SAG-18457-H7YOR1-01 Odsherred 29-03-2021 Negativ
FA-06273 Dgd Fasan SAG-18449-S0Q1K3-01 Middelfart 29-03-2021 Negativ
FA-07013  Dgd Fiskehejre SAG-18453-G3C5K6-01 Dragor 29-03-2021 Positiv
FA-07011 Dgd Skarv SAG-18458-V1vV4Q3-01 Odsherred 29-03-2021 Negativ
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Dgd Musvage SAG-18294-C9C7W2-01 Rgdovre 04-03-2021 Negativ
FA-07069 Dgd Sule SAG-18486-V6T2D7-01 Lemvig 30-03-2021 Negativ
FA-07014 Dgd Musvage SAG-18485-Y4AM6C7-01 Fredensborg 30-03-2021 Positiv
FA-06308 Dgd Blisgas SAG-18582-X3Y7X1-01 Sgnderborg 31-03-2021 Positiv
FA-06298 Dgd Musvage SAG-18581-L5H9B5-01 Vejle 31-03-2021 Negativ
FA-07074 Dgd Spurvehgg SAG-18579-YOL1W2-01 Mariagerfjord 06-04-2021 Negativ
FA-07070 Dgd Graand SAG-18580-C4Q8B5-01 Favrskov 06-04-2021 Negativ
FA-06977 Dgd Fiskehejre SAG-18505-L4D2R9-01 Brgnderslev 06-04-2021 Negativ
FA-06268 Dgd Skarv SAG-18583-Y1Z557-01 Sgnderborg 06-04-2021 Negativ
FA-06274 Dgd Gragas SAG-18584-Q3M354-01 Vejle 06-04-2021 Positiv
FA-07040 Dgd Sangsvane SAG-18585-F2P2R7-01 Billund 06-04-2021 Negativ
FA-07016 Dgd Sangsvane SAG-18506-Y4Z279-01 Frederikssund 06-04-2021 Positiv
FA-07042 Dgd Fiskegrn SAG-18630-F4J4H3-01 Ringkgbing-Skjern 07-04-2021 Negativ
FA-07041 Dgd Musvage SAG-18640-NOF9J0-01 Favrskov 07-04-2021 Positiv
FA-07017 Dgd Blishgne SAG-18578-M8C9G2-01 Frederikssund 07-04-2021 Negativ
FA-07072 Dgd Skovhornugle SAG-18634-X3Z5R8-01 Herning 08-04-2021 Negativ
FA-06980 Dgd Musvage SAG-18637-56Q4V0-01 Hjorring 08-04-2021 Negativ
FA-06978 Dgd Musvage SAG-18636-J3FOM6-01 Hjgrring 08-04-2021 Positiv
FA-07019 Dgd Musvage SAG-18631-T7D0Z3-01 Helsinggr 08-04-2021 Negativ
FA-07020 Dgd Musvage SAG-18632-52Y0S6-01 Rudersdal 08-04-2021 Negativ
FA-07021 Dgd Dobbeltbekkasin  SAG-18633-H1Z2N8-01 Gladsaxe 08-04-2021 Negativ
FA-06206 Dgd Musvage SAG-18639-GOG3F0-01 Hjgrring 08-04-2021 Negativ
FA-06979 Dgd Musvage SAG-18638-Y1Q8T4-01 Hjgrring 08-04-2021 Negativ
FA-07061 Dgd Spurvehgg SAG-18804-G3F9Q7-01 Aarhus 09-04-2021 Negativ
FA-06236 Dgd Grakrage SAG-18719-T2)4B6-01 Bornholm 09-04-2021 Negativ
FA-07119 Dgd Spurvehgg SAG-18707-K3J5N9-01 Ringsted 09-04-2021 Negativ
FA-07102 Dgd Kaspisk Mage SAG-18805-WOMOP3-01 Ikast-Brande 12-04-2021 Negativ
FA-07103 Dgd Spurvehgg SAG-18802-P1B6X2-01 Norddjurs 12-04-2021 Negativ
FA-07088 Dgd Islandsk Ryle SAG-18806-K8K0H4-01 Tonder 12-04-2021 Positiv
FA-07087 Dgd Islandsk Ryle SAG-18803-R7B1J6-01 Tgnder 12-04-2021 Positiv
FA-07104 Dgd Stormmage SAG-18898-K4T2T9-01 Samsg 12-04-2021 Negativ
FA-06252 Dgd Grakrage SAG-18718-C8C5X3-01 Bornholm 12-04-2021 Negativ
FA-06650 Dgd Knopsvane SAG-18907-H9D5K6-01 Ringsted 12-04-2021 Negativ
FA-07078 Dgd Spurvehgg SAG-18980-B4Y4S4-01 Assens 12-04-2021 Negativ
FA-07120 Dgd Fjeldvage SAG-18801-V8F4L5-01 Nyborg 13-04-2021 Positiv
FA-07149 Dgd Skarv SAG-18945-X6V5B6-01 Bornholm 13-04-2021 Negativ
FA-07121 Dgd Rage SAG-18899-KOX2N8-01 Stevns 14-04-2021 Negativ
FA-06208 Dgd Sglvmage SAG-18991-R5N3M7-01 Vesthimmerlands 14-04-2021 Negativ
FA-06207 Dgd Musvage SAG-18992-Y7F6Z0-01 Skive 14-04-2021 Positiv
FA-07126  Dgd Spurvehgg SAG-18902-Z0C5W8-01 Stevns 14-04-2021 Negativ
FA-07105 Dgd Musvage SAG-18981-S8F5C1-01 Aarhus 15-04-2021 Negativ
FA-06209 Dgd Sglvmage SAG-18993-Q6S3Y8-01 Frederikshavn 15-04-2021 Negativ
FA-07127 Dgd Spurvehgg SAG-18976-Y6W9G7-01 Guldborgsund 15-04-2021 Negativ
FA-07129 Dgd Musvage SAG-18901-Q1Y7Y3-01 Solrgd 15-04-2021 Positiv
FA-07135 Dgd Skarv SAG-18946-L4C8K1-01 Bornholm 15-04-2021 Negativ
FA-07136 Dgd Skarv SAG-18947-M9B7W8-01 Bornholm 15-04-2021 Negativ
FA-07138 Dgd Spurvehgg SAG-18978-W4M6Q1-01 Faxe 16-04-2021 Negativ
FA-07139 Dgd Musvage SAG-18977-M1V4C7-01 Koge 16-04-2021 Positiv
FA-07082 Dgd Ringdue SAG-19025-S9H2K1-01 Vejen 16-04-2021 Negativ
FA-06644 Dgd Sglvmage SAG-18942-Z9P5B0-01 Guldborgsund 16-04-2021 Positiv
FA-06645 Dgd Skarv SAG-18941-G45754-01 Guldborgsund 16-04-2021 Negativ
FA-06672 Dgd Skarv SAG-18949-SOW8N7-01 Guldborgsund 16-04-2021 Negativ
FA-06652 Dgd Skarv SAG-18944-R5F2M9-01 Guldborgsund 16-04-2021 Negativ
FA-06166 Dgd Sglvmage SAG-19024-R5T0D8-01 Aalborg 19-04-2021 Negativ
FA-07107 Dgd Knopsvane SAG-19031-T9H8X9-01 Holstebro 19-04-2021 Negativ
FA-06194 Dgd Musvage SAG-19026-B1F8H3-01 Morsg 19-04-2021 Positiv
FA-07108 Dgd Bramgas SAG-19027-T4B1P9-01 Viborg 19-04-2021 Positiv
FA-07080 Dgd Natugle SAG-19090-G4M0X4-01 Nordfyns 19-04-2021 Negativ
FA-06677 Dgd Musvage SAG-19029-Z7W6G5-01 Ringsted 19-04-2021 Positiv
FA-07141 Dgd Allike SAG-19087-22N5C0-01 Bornholm 19-04-2021 Negativ
FA-07079 Dgd Musvage SAG-19089-P4JON6-01 Kolding 19-04-2021 Negativ

Overvagning af avieer influenza i vilde fugle i Danmark 2021

37



FA-07150 Dgd Spurvehgg SAG-19028-D3H7H5-01 Ikast-Brande 19-04-2021 Positiv
FA-07110 Dgd Sule SAG-19030-K1B7F3-01 Lemvig 20-04-2021 Negativ
FA-07109 Dgd Knopsvane SAG-19092-Q0Z1L9-01 Ikast-Brande 20-04-2021 Negativ
FA-07083 Dgd Fasan SAG-19152-J3F3Q6-01 Faaborg-Midtfyn 20-04-2021 Positiv
FA-06210 Dgd Spurvehgg SAG-19086-W8Z27M7-01 Hjorring 21-04-2021 Negativ
FA-07044 Dgd Slgrugle SAG-19203-G0OV3M4-01 Lemvig 23-04-2021 Negativ
FA-07165 Dgd Allike SAG-19198-S7T3X2-01 Viborg 23-04-2021 Negativ
FA-07164 Dgd Allike SAG-19199-P3M1M9-01 Viborg 23-04-2021 Negativ
FA-07163  Dgd Allike SAG-19200-M8Y0Y5-01 Viborg 23-04-2021 Negativ
FA-06986 Dgd Musvage SAG-19276-X7Z2M3-01 Randers 26-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19153-D5N4C1-01 Faaborg-Midtfyn 20-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19163-W2P927-01 Faaborg-Midtfyn 20-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19164-M8G0S0-01 Faaborg-Midtfyn 20-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19165-H8F8Y5-01 Faaborg-Midtfyn 20-04-2021 Positiv
FA-07166  Dgd Spurvehgg SAG-19202-Z3T1C0-01 Ringsted 26-04-2021 Negativ
FA-07168 Dgd Knopsvane SAG-19204-R3P7V2-01 Slagelse 26-04-2021 Negativ
FA-07169 Dgd Havgrn SAG-19342-M6R1X0-01 Lolland 26-04-2021 Negativ
FA-07170 Dgd Spurvehgg SAG-19328-B2D8T9-01 Bornholm 26-04-2021 Negativ
FA-07171 Dgd Svartbag SAG-19330-V4T7D4-01 Kalundborg 27-04-2021 Positiv
FA-16242 Dgd Skarv SAG-19327-G9W5D3-01 Bornholm 28-04-2021 Negativ
Dgd Musvage SAG-19325-D5V1K4-01 Guldborgsund 02-04-2021 Positiv
Dgd Spurvehgg SAG-19324-X1J9K4-01 Kpge 29-03-2021 Negativ
FA-07086 Dgd Sglvmage SAG-19455-W4N2C9-01 Aabenraa 03-05-2021 Negativ
FA-07018 Dgd Grdkrage SAG-19414-Z3T3C3-01 Gribskov 03-05-2021 Negativ
FA-07111 Dgd Knopsvane SAG-19457-F7K1W6-01 Ringkgbing-Skjern 04-05-2021 Negativ
FA-06964 Dgd Duehgg SAG-19456-M7P0V9-01 Brgnderslev 04-05-2021 Negativ
FA-07176  Dgd Knopsvane SAG-19532-D2D0S2-01 Slagelse 05-05-2021 Negativ
FA-07177 Dgd Musvage SAG-19531-Y4B6Q0-01 Slagelse 05-05-2021 Positiv
FA-07178 Dgd Husskade SAG-19601-T1W7Q3-01 Rudersdal 06-05-2021 Negativ
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-01 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-02 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Sangdrossel SAG-19369-G8P0J7-03 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-04 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Musvage SAG-19369-G8P0J7-05 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-06 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-07 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-08 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-09 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-10 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-11 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
Dgd Fasan SAG-19369-G8P0J7-12 Faaborg-Midtfyn 29-04-2021 Positiv
FA-07179 Dgd Spurvehgg SAG-19752-Y5P7C6-01 Nordfyns 10-05-2021 Negativ
Dgd Musvage SAG-19326-K1S8V1-01 Mariagerfjord 10-04-2021 Negativ
FA-07023  Dgd Husskade SAG-19855-L4F5R6-01 Hillergd 14-05-2021 Negativ
FA-07112 Dgd Sglvmage SAG-19968-P3L9H3-01 Holstebro 14-05-2021 Positiv
FA-07151 Dgd Sule SAG-19971-M0J7F2-01 Varde 17-05-2021 Negativ
FA-06965 Dgd Grakrage SAG-20013-K7V4J2-01 Aalborg 17-05-2021 Negativ
Dgd Musvage SAG-19789-G7F1J9-01 Tonder 11-05-2021 Negativ
FA-07183 Dgd Sortkrage SAG-19969-Y4Y6R8-01 Stevns 17-05-2021 Negativ
FA-17183 Dgd Sortkrage SAG-19970-Q2L2M4-01 Stevns 17-05-2021 Negativ
Dgd Musvage SAG-19786-K6W8B7-01 Odder 01-05-2021 Negativ
Dgd Grakrage SAG-19790-L2M213-01 Syddjurs 30-03-2021 Negativ
Dgd Grdkrage SAG-19791-S2P0Z6-01 Syddjurs 30-03-2021 Negativ
FA-06670 Dgd Sangsvane SAG-19972-72J5X7-01 Faxe 18-05-2021 Negativ
FA-06966 Dgd Sule SAG-20196-26L0D7-01 Frederikshavn 25-05-2021 Negativ
FA-07025 Dgd Husskade SAG-20317-S5T2K3-01 Roskilde 25-05-2021 Negativ
FA-07144 Dgd Ederfugl SAG-20417-S1K8T7-01 Bornholm 26-05-2021 Negativ
FA-07145 Dgd Ederfugl SAG-20420-N2B5P6-01 Bornholm 26-05-2021 Negativ
FA-07143  Dgd Ederfugl SAG-20421-D9T8F7-01 Bornholm 26-05-2021 Negativ
FA-07142 Dgd Ederfugl SAG-20418-S3W8Y5-01 Bornholm 26-05-2021 Negativ
FA-07147 Dgd Ederfugl SAG-20419-X3Y9M9-01 Bornholm 31-05-2021 Negativ
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FA-07113  Dgd Rage SAG-20484-QOR8T8-01 Viborg 31-05-2021 Negativ
FA-02814 Dgd Husskade SAG-20557-R9C9B9-01 Egedal 31-05-2021 Negativ

Dgd Tarnfalk SAG-20322-L4W9L8-01 Frederikshavn 10-05-2021 Negativ
FA-07098 Dgd Musvage SAG-20613-J1R0S3-01 Horsens 02-06-2021 Negativ
FA-07209 Dgd Haettemage SAG-20529-K5M3H2-01 Kgbenhavn 02-06-2021 Negativ
FA-17199 Dgd Stormmage SAG-20755-P9Y8M3-01 Holbaek 07-06-2021 Negativ
FA-17200 Dgd Rége SAG-20756-X2MO0K6-01 Kalundborg 07-06-2021 Negativ
FA-07212 Dgd Grakrage SAG-20699-W7F1M7-01 Ringsted 07-06-2021 Negativ
FA-02779 Dgd Ederfugl SAG-20767-H8Y1Q3-01 Faxe 07-06-2021 Negativ

Dgd Kongegrn SAG-21195-S9P4H8-01 Randers 04-06-2021 Negativ
FA-07265 Dgd Allike SAG-21682-C4K9M8-01 Aarhus 30-06-2021 Negativ
FA-07264 Dgd Allike SAG-21681-N1R6Y5-01 Aarhus 30-06-2021 Negativ
FA-07266 Dgd Sglvmage SAG-21683-WOM8N4-01 Vejle 30-06-2021 Negativ
FA-07273  Dgd Gragas SAG-21835-Y6NOHO0-01 Ringsted 05-07-2021 Negativ
FA-06987 Dgd Grdkrage SAG-21942-P5L7X2-01 Syddjurs 06-07-2021 Negativ
FA-07274 Dgd Knopsvane SAG-21943-H7C8V2-01 Herning 06-07-2021 Negativ
FA-07276  Dgd Ederfugl SAG-22012-K3T7X1-01 Sgnderborg 07-07-2021 Negativ
FA-07277 Dgd Rage SAG-22011-V4L6X9-01 Faxe 08-07-2021 Negativ
FA-07278 Dgd Fasan SAG-22027-K4V9J8-01 Viborg 08-07-2021 Negativ
FA-17273  Dgd Graand SAG-21822-Y8R4H3-01 Ringsted 05-07-2021 Negativ
FA-07282 Dgd Solsort SAG-21984-Z8F1F5-01 Herning 09-07-2021 Negativ
FA-07281 Dgd Solsort SAG-21983-Y3M7L5-01 Herning 09-07-2021 Negativ
FA-07284 Dgd Heettemage SAG-22074-X8G6Z5-01 Gladsaxe 12-07-2021 Negativ
FA-07285 Dgd Gragas SAG-22185-P9G5V6-01 Kerteminde 14-07-2021 Negativ
FA-07287 Dgd Svartbag SAG-22184-T9S6W8-01 Aarhus 15-07-2021 Negativ
FA-07288 Dgd Svartbag SAG-22227-W3P6K3-01 Aarhus 16-07-2021 Negativ
FA-07291 Dgd Stormmage SAG-22337-Z1L7F7-01 Slagelse 21-07-2021 Negativ
FA-07293 Dgd Spurvehgg SAG-22404-B4Y9K3-01 Skive 22-07-2021 Negativ
FA-07296 Dgd Haettemage SAG-22427-FAT7K9-01 Hedensted 23-07-2021 Negativ
FA-07294 Dgd Heettemage SAG-22426-C5H9H5-01 Tgnder 23-07-2021 Negativ
FA-07311 Dgd Sglvmage SAG-22505-D3W7P3-01 Kolding 27-07-2021 Negativ
FA-07310 Dgd Sglvmage SAG-22506-R9K2F9-01 Kolding 27-07-2021 Negativ
FA-07298 Dgd Heaettemage SAG-22465-J1D1S2-01 Slagelse 27-07-2021 Negativ
FA-07299 Dgd Tarnfalk SAG-22504-G8Y3F9-01 Skanderborg 27-07-2021 Negativ
FA-07312 Dgd Tarnfalk SAG-22546-K5R3H8-01 Vordingborg 29-07-2021 Negativ
FA-07313 Dgd Skarv SAG-22565-M0Q5D0-01 Gribskov 29-07-2021 Negativ
FA-07317 Dgd Tarnfalk SAG-22667-L2B8B7-01 Aalborg 03-08-2021 Negativ
FA-07322 Dgd Sglvmage SAG-22764-G7D0Y5-01 Sgnderborg 05-08-2021 Negativ
FA-07323  Dgd Fasan SAG-22792-X5H6X0-01 Viborg 09-08-2021 Negativ
FA-07328 Dgd Grakrage SAG-22824-7625G8-01 Kgbenhavn 10-08-2021 Negativ
FA-07329 Dgd Knopsvane SAG-22868-H9K5Q3-01 Haderslev 11-08-2021 Negativ
FA-07332 Dgd Heettemage SAG-22908-P6N4G6-01 Esbjerg 13-08-2021 Negativ
FA-07331 Dgd Heettemage SAG-22907-Z4D0OD5-01 Esbjerg 13-08-2021 Negativ
FA-07330 Dgd Haettemage SAG-22906-P1T9F6-01 Esbjerg 13-08-2021 Negativ
FA-07334 Dgd Heettemage SAG-22909-S1K7P5-01 Esbjerg 13-08-2021 Negativ
FA-07335 Dgd Spurvehgg SAG-22921-V3B3Y9-01 Hgrsholm 16-08-2021 Negativ
FA-07336 Dgd Spurvehgg SAG-22910-R2W9K1-01 Varde 16-08-2021 Negativ
FA-07337 Dgd Sglvmage SAG-23056-X3Z5T9-01 Hedensted 19-08-2021 Negativ
FA-07338 Dgd Grgnbenet SAG-23161-M7S0F6-01 Jammerbugt 23-08-2021 Negativ

Rgrhgne

FA-07340 Dgd Sglvmage SAG-23144-D5Y9R2-01 Odense 25-08-2021 Negativ
FA-07341 Dgd Heettemage SAG-23162-Z4R7H4-01 Brgnderslev 25-08-2021 Negativ
FA-07342 Dgd Skarv SAG-23228-P6L7K8-01 Syddjurs 30-08-2021 Negativ
FA-07343 Dgd Sglvmage SAG-23227-H1J5J2-01 Faaborg-Midtfyn 31-08-2021 Negativ
FA-07344 Dgd Spurvehgg SAG-02021-023444-01 Guldborgsund 09-09-2021 Negativ
FA-07345 Dgd Sglvmage SAG-02021-023443-01 Tonder 09-09-2021 Negativ
FA-07346  Dgd Tarnfalk SAG-02021-023546-01 Rebild 17-09-2021 Negativ
FA-07347 Dgd Graand 2021-23672-01 Naestved 23-09-2021 Negativ
FA-07348 Dgd Spurvehgg 2021-23727-01 Assens 27-09-2021 Negativ
FA-07349 Dgd Knopsvane 2021-23752-01 Esbjerg 29-09-2021 Negativ
FA-07350 Dgd Knopsvane 2021-23825-01 Esbjerg 04-10-2021 Negativ
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FA-07351 Dgd Spurvehgg 2021-24015-01 Jammerbugt 12-10-2021 Negativ
FA-07353  Dgd Rgd Glente 2021-24272-01 Stevns 25-10-2021 Negativ
FA-07354 Dgd Gragas 2021-24274-01 Guldborgsund 25-10-2021 Negativ
FA-07359 Dgd Bramgas 2021-24273-01 Guldborgsund 26-10-2021 Positiv
FA-07360 Dgd Musvage 2021-24271-01 Slagelse 26-10-2021 Positiv
FA-07362 Dgd Gragas 2021-24309-01 Faaborg-Midtfyn 27-10-2021 Positiv
FA-07363 Dgd Grdkrage 2021-24310-01 Kgbenhavn 28-10-2021 Negativ
FA-07364 Dgd Fiskehejre 2021-24326-01 Vordingborg 29-10-2021 Positiv
FA-07366  Dgd Grdkrage 2021-24344-01 Egedal 01-11-2021 Negativ
FA-07368 Dgd Knortegas 2021-24341-01 Kalundborg 01-11-2021 Negativ
FA-07370 Dgd Gragas 2021-24343-01 Mariagerfjord 01-11-2021 Positiv
FA-07375 Dgd Grdkrage 2021-24364-01 Viborg 01-11-2021 Negativ
FA-07374 Dgd Bramgas 2021-24342-01 Aarhus 01-11-2021 Positiv
FA-07378 Dgd Bramgas 2021-24365-01 Faaborg-Midtfyn 01-11-2021 Positiv
FA-07379 Dgd Skovhornugle 2021-24366-01 Guldborgsund 02-11-2021 Negativ
FA-07380 Dgd Sglvmage 2021-24367-01 Favrskov 02-11-2021 Negativ
FA-07381 Dgd Knopsvane 2021-24363-01 Faaborg-Midtfyn 02-11-2021 Negativ
FA-07386 Dgd Sglvmage 2021-24415-01 Odense 03-11-2021 Negativ
FA-07385 Dgd Haettemage 2021-24398-01 Odense 03-11-2021 Positiv
FA-07387 Dgd Heaettemage 2021-24430-01 Guldborgsund 03-11-2021 Positiv
FA-07391 Dgd Solsort 2021-24431-01 Kolding 04-11-2021 Negativ
FA-07392 Dgd Sglvmage 2021-24453-01 Faxe 05-11-2021 Positiv
FA-07400 Dgd Bramgas 2021-24472-01 Aabenraa 08-11-2021 Positiv
FA-07398 Dgd Husskade 2021-24533-01 Holstebro 08-11-2021 Negativ
FA-07393  Dgd Alk 2021-24532-01 Odsherred 08-11-2021 Negativ
FA-07394 Dgd Bramgas 2021-24528-01 Nyborg 08-11-2021 Positiv
FA-07399 Dgd Spurvehgg 2021-24588-01 Roskilde 08-11-2021 Negativ
FA-07404 Dgd Knopsvane 2021-24745-01 Favrskov 09-11-2021 Negativ
FA-07405 Dgd Bramgas 2021-24590-01 Lejre 10-11-2021 Positiv
FA-07410 Dgd Svartbag 2021-24625-01 Thisted 10-11-2021 Positiv
FA-07409 Dgd Svartbag 2021-24624-01 Thisted 10-11-2021 Positiv
FA-07411 Dgd Svartbag 2021-24623-01 Thisted 10-11-2021 Negativ
FA-07408 Dgd Sglvmage 2021-24620-01 Ringkgbing-Skjern 11-11-2021 Positiv
FA-07412 Dgd Gragas 2021-24622-01 Guldborgsund 11-11-2021 Positiv
FA-07415 Dgd Sglvmage 2021-24662-01 Bornholm 11-11-2021 Positiv
FA-07414 Dgd Gragas 2021-24619-01 Tgnder 11-11-2021 Positiv
FA-07416 Dgd Gragas 2021-24664-01 Bornholm 12-11-2021 Positiv
FA-07419 Dgd Haettemage 2021-24672-01 Esbjerg 12-11-2021 Negativ
FA-07432 Dgd Bramgas 2021-24671-01 Tonder 12-11-2021 Positiv
FA-07433  Dgd Spurvehgg 2021-24726-01 Assens 15-11-2021 Negativ
FA-07417 Dgd Svartbag 2021-24764-01 Bornholm 15-11-2021 Negativ
FA-07435 Dgd Heettemage 2021-24727-01 Horsens 15-11-2021 Negativ
FA-07438 Dgd Bramgas 2021-24725-01 Aabenraa 15-11-2021 Positiv
FA-07439 Dgd Ederfugl 2021-24724-01 Haderslev 15-11-2021 Negativ
FA-07434 Dgd Sortand 2021-24765-01 Thisted 15-11-2021 Negativ
FA-07442 Dgd Bramgas 2021-24762-01 Faxe 16-11-2021 Positiv
FA-07444 Dgd Duehgg 2021-24763-01 Hillergd 16-11-2021 Negativ
FA-07443 Dgd Gragas 2021-24766-01 Lejre 16-11-2021 Negativ
FA-03746  Dgd Graand 2021-24803-01 Solrgd 17-11-2021 Positiv
FA-07445 Dgd Sglvmage 2021-24825-01 Samsg 18-11-2021 Positiv
FA-07156  Dgd Haettemage 2021-24826-01 Esbjerg 19-11-2021 Negativ
FA-07497 Dgd Knopsvane 2021-24911-01 Bornholm 22-11-2021 Negativ
FA-03718 Dgd Musvage 2021-24846-01 Kalundborg 22-11-2021 Positiv
FA-07114 Dgd Kortnaebbet Gas  2021-24960-01 Ringkgbing-Skjern 24-11-2021 Positiv
FA-03738 Dgd Ederfugl 2021-24925-01 Lolland 24-11-2021 Positiv
FA-07160 Dgd Musvage 2021-24962-01 Svendborg 24-11-2021 Positiv
FA-07546 Dgd Musvage 2021-24926-01 Faaborg-Midtfyn 24-11-2021 Positiv
FA-07154 Dgd Bramgas 2021-24963-01 Fang 29-11-2021 Positiv
FA-07239 Dgd Fiskehejre 2021-24961-01 Odsherred 29-11-2021 Negativ
FA-07184 Dgd Heaettemage 2021-24998-01 Sgnderborg 29-11-2021 Negativ
FA-06344 Dgd Graand 2021-25051-01 Norddjurs 29-11-2021 Negativ
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FA-07100 Dgd Sangsvane 2021-25124-01 Varde 03-12-2021 Positiv
FA-07498 Dgd Knopsvane 2021-25216-01 Bornholm 07-12-2021 Negativ
FA-07549 Dgd Bramgas 2021-25229-01 Haderslev 09-12-2021 Positiv
FA-07550 Dgd Bramgas 2021-25242-01 Haderslev 09-12-2021 Positiv
FA-07002 Dgd Musvage 2021-25275-01 Ringkgbing-Skjern 13-12-2021 Negativ
FA-07001 Dgd Sangsvane 2021-25312-01 Holstebro 13-12-2021 Positiv
FA-07572 Dgd Skarv 2021-25274-01 14-12-2021 Negativ
FA-07155 Dgd Skarv 2021-25311-01 Kerteminde 14-12-2021 Negativ
FA-06659 Dgd Musvage 2021-25324-01 Vordingborg 14-12-2021 Positiv
FA-07574 Dgd Skovskade 2021-25325-01 Viborg 15-12-2021 Negativ
FA-07500 Dgd Knopsvane 2021-25330-01 Bornholm 15-12-2021 Positiv
FA-07501 Dgd Knopsvane 2021-25329-01 Bornholm 15-12-2021 Negativ
FA-03744 Dgd Musvage 2021-25339-01 Naestved 16-12-2021 Positiv
FA-07240 Dgd Musvage 2021-25338-01 Lejre 17-12-2021 Positiv
FA-06905 Dgd Fieldvage 2021-25358-01 Halsnaes 20-12-2021 Negativ
FA-06660 Dgd Musvage 2021-25424-01 Lolland 20-12-2021 Positiv
FA-07186 Dgd Svartbag 2021-25393-01 Odense 20-12-2021 Positiv
FA-06909 Dgd Spurvehgg 2021-25357-01 Greve 20-12-2021 Negativ
FA-06901 Dgd Lomvie 2021-25359-01 Odsherred 20-12-2021 Negativ
FA-07187 Dgd Bramgas 2021-25396-01 Odense 20-12-2021 Positiv
FA-06522 Dgd Bramgas 2021-25426-01 Aalborg 20-12-2021 Positiv
FA-07101 Dgd Musvage 2021-25445-01 Ringkgbing-Skjern 20-12-2021 Positiv
FA-06985 Dgd Musvage 2021-25442-01 Ringkgbing-Skjern 20-12-2021 Positiv
FA-01987 Dgd Rgd Glente 2021-25425-01 Naestved 20-12-2021 Positiv
FA-07502 Dgd Sangsvane 2021-25429-01 Bornholm 21-12-2021 Positiv
FA-06524 Dgd Bramgas 2021-25443-01 Skive 21-12-2021 Positiv
FA-05596 Dgd Sglvmage 2021-25448-01 Skive 21-12-2021 Positiv
FA-05582 Dgd Sglvmage 2021-25447-01 Skive 21-12-2021 Negativ
FA-06525 Dgd Sglvmage 2021-25449-01 Skive 21-12-2021 Positiv
FA-07115 Dgd Gragas 2021-25444-01 Holstebro 21-12-2021 Positiv
FA-07577 Dgd Knopsvane 2021-25436-01 Sgnderborg 22-12-2021 Negativ
FA-07241 Dgd Bramgas 2021-25428-01 Roskilde 22-12-2021 Positiv
FA-07591 Dgd Tarnfalk 2021-25446-01 Silkeborg 22-12-2021 Negativ
FA-05593  Dgd Bramgas 2021-25450-01 Thisted 27-12-2021 Positiv
FA-07242 Dgd Gragas 2021-25451-01 Kalundborg 27-12-2021 Positiv

Kategori: Fugle med mistanke om Al indsendt af FVST er angivet med FA-nr. @vrige fugle er indsendt af FVST eller af borgere i regi

af Center for Vildtsundhed, disse kan ogsa veere indsendt med mistanke om Al.
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Bilag 2. Oversigt over den aktive overvagning

Al 2021 - aktiv overvagning, levende vilde fugle

Kvartal Lokalitet Fangstmetode Dyreart Antal Antal Al virus H5/H7 Virus isolater
pools fugle positive positive pools
pools
3 Sjeelland Nedlagt Graand 10 50 7 0 1xH6N2, 1xPMV-4
3 Fyn Nedlagt Graand 11 50 3 0 1xHIN1, 2xPMV-4
3 Jylland Nedlagt Graand 5 25 2 0 1xH3N6, 1XPMV4
3 Jylland Levende Krikand 1 1 0 0
3 Jylland Nedlagt Krikand 5 25 1 0 1xPMV-1
3 Jylland Levende Skeand 1 1 0 0
3 Jylland Levende Spidsand 1 2 0 0
4 KBH Levende Allike 1 1 0 0
4 KBH Levende Blishgne 1 1 0 0
4 KBH Levende Graand 6 20 0 0
4 KBH Levende Gragas 6 28 0 0
4 KBH Levende Knopsvane 4 8 0 0
4 Sjeelland Levende Graand 2 4 1 1
4 Sjeelland Nedlagt Graand 24 100 11 0 1xHIN1, 1xH2N3,
2xHANG, 2xPMV-4
4 Sjeelland Levende Gragas 2 8 1 0
4 Sjeelland Levende Krikand 1 1 0 0
4 Sjeelland Levende Pibeand 3 11 1 1
4 Fyn Nedlagt Graand 24 98 6 1 1xH1N2, 1xH3N8,
1xH4NG6, 1xH4AN8
4 Fyn Levende Husskade 2 2 0 0
4 Fyn Levende Haettemage 1 2 0 0
4 Fyn Levende Krikand 2 2 0 0
4 Fyn Levende Sglvmage 1 3 0 0
4 Jylland Levende Blisgas 1 1 0 0
4 Jylland Levende Dobbeltbekkasin 3 4 0 0
4 Jylland Levende Graand 7 19 2 0 1xH6N2
4 Jylland Nedlagt Graand 10 50 4 0
4 Jylland Levende Knarand 3 3 0 0
4 Jylland Levende Kortnaebbet gas 1 4 0 0
4 Jylland Levende Krikand 14 25 4 2 1xH3N8
4 Jylland Levende Pibeand 15 40 6 3
4 Jylland Levende Skeand 1 1 0 0
4 Jylland Levende Skovsneppe 3 9 0 0
4 Jylland Levende Spidsand 18 58 5 1
4 Jylland Levende Stormmage 12 59 0 0
lalt 202 716 54 9

Lokalitet: KBH, Hovedstadsomradet postnr. 1xxx, 2xxx; Sjaelland, inkl. Falster postnr. 3xxx, 4xxx; Fyn, postnr. 5xxx; Jylland, postnr. 6xxx, 7xxx, 8xxx,
9xxx. Fangstmetode: Nedlagt, nedlagt fjervildt fra vildthandteringsvirksomheder; Levende, levende ved prgveudtagelse eller skudt ved jagt
umiddelbart forinden. H5/H7 LPAI er pavist ved PCR subtypning og HA klgvningssite sekventering. Al virusisolater er virus, der er isoleret i eg og
subtypet ved Hi-test/N-test og/eller sekventering af HA og NA generne fra virusisolaterne.
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Bilag 3. Virusisolat-oversigter

Al virusisolater fra den passive og aktive Al overvagning, fjervildtopdraet-overvagningen og Al mistanker i 2021.
Subtype af isolater er fundet ved HI- og N- test og/eller sekventering. Subtype pa originalmateriale er fundet ved PCR
og/eller sekventering. Isolater fra fjerkrae er angivet med ”c”.

Subtype Art Prgve-id Al subtype pa originalmateriale
HIN1 Graand 2021-23684-58 Ikke H5/H7
HIN1 Graand 2021-24339-62 Ikke H5/H7
HIN2 Graand 2021-24824-49 Ikke H5/H7
H2N3 Graand 2021-23938-109 Ikke H5/H7
H3N6 Graand 2021-23482-28 Ikke H5/H7
H3N8 Krikand 2021-24330-14 Ikke H5/H7
H3N8 Graand 2021-24824-50 Ikke H5/H7
H4N6 Graand 2021-24339-52 Ikke H5/H7
H4N6 Graand 2021-24824-58 Ikke H5/H7
HANG6 Graand 2021-23938-107 Ikke H5/H7
HAN8 Graand 2021-24824-51 Ikke H5/H7
HB6N2 Graand 2021-23559-58 Ikke H5/H7
HEN2 Graand 2021-24330-12 Ikke H5/H7
HB6N2 Andere 2021-18974-6 H6N2, APMV-1
HB6N2 Ander¢ 2021-18974-8 H6N2, APMV-1

Virus fra overvagningen i vilde fugle og fjerkrae i 2021 der er isoleret i g og som ikke var influenza A virus. Typning
af PMV isolater med Hi-test, PMV-1 virulens bestemt ved sekventering af F-gene klgvningssite (CS), samt Al subtype
fundet ved PCR direkte pa originalmaterialet. Isolater fra fjerkrae er angivet med "c”.

Virus Art Prgve-id Al subtype pa PMV-1
originalmateriale CS aminosyre sekvens

APMV-1 Ander¢ 2021-18974-6 H6N2, APMV-1 GKQGRL
APMV-1 Zndere 2021-18974-8 H6N2, APMV-1 GKQGRL
APMV-1 Krikand 2021-23638-29 AlV, ikke H5/H7 ERQERL
APMV-4 Graand 2021-23684-51 AlV, ikke H5/H7
APMV-4 Graand 2021-23684-60 AlV, ikke H5/H7
APMV-4 Graand 2021-24339-54 AlV, ikke H5/H7
APMV-4 Graand 2021-24339-57 AlV, ikke H5/H7
APMV-4 Graand 2021-23559-57 AlV, ikke H5/H7
APMV-4 Graand 2021-23482-29 AlV, ikke H5/H7
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Bilag 4. Match mellem virus sekvenser og primere og
prober i diagnostiske RT-PCR assays

Mismatch mellem virussekvens og primere og prober er markeret med rgdt. Ct-veerdierne er angivet for

test af primarmateriale. LPAI virussekvenserne er markeret med *.

Ct Virus/primernavn AIV-M+25 AIV-M+64 AlV-M-124
primersekvens AGATGAGTCTTCTAACCGAGGTCG TCAGGCCCCCTCAAAGCCGA  TGCAAAAACATCTTCAAGTCTCTG
- A_whooper_swan_Denmark_25312-1.01_2021-12-13(H5N8) AGATGAGTCTTCTAACCGAGGTTG TCAGGCCCCCTCAAAGCCGA  TGCAAAGACATCTTCAAGTCTCTG
- A_common_buzzard_Denmark_25424-1.02-2021-12-18(H5N1) AGATGAGTCTTCTAACCGAGGTCG TCGGGCCCCCTCAAAGCCGA  TGCAAAGACATCTTCAAGTCTCTG
- A_mallard_Denmark_24529-2_2021-11-07(H5N1) AGATGAGTCTTCTAACCGAGGTCG TCGGGCCCCCTCAAAGCCGA  TGCAAAGACATCCTCAAGTCTCTG
34,96 A_mallard_Denmark_24223-56_2021-10-25(H5N2)* AGATGAGTCTTCTAACCGAGGTCG TCAGGCCCCCTCAAAGCCGA  TGCAAAGACATCTTCAAGTCTCTG
Ct Virus/primernavn SVIP-MP-F SVIP-MP-P2-MGB SVIP-MP-R
primersekvens GGCCCCCTCAAAGCCGA TCACTKGGCACGGTGAGCGT CGTCTACGYTGCAGTCC
24,01 A_turkey_Denmark_17450-17_2021-03-05(H5N8) GGCCCCCTCAAAGCCGA TCGCTKGGCACGGTGAGCGT CGTCTACGYTGCAGTCC
Konventional H5 KHA
Ct Al- Virus/primernavn KHA-1 KHA-3 rev compl.
matrix
Primersekvens CCTCCAGARTATGCMTAYAAAATTGTC CARGGMATGGTAGACGGTTGGTA
28,59 A_greylag_goose_Denmark_24309-1.01_2021-10-27(H5N1)HA GCTCCAGAATATGCATATAAAATTGTC CAGGGAATGGTTGATGGTTGGTA
- A_barnacle_goose_Denmark_25242-1.01_2021-12-09(H5N1)HA GCACCAGAATATGCATATAAAATTGTC CAGGGAATGGTTGATGGTTGGTA
32,03 A_domestic_duck_Denmark_18974-22_2021-04-19(mixed)* GCTCCAGAATATGCATACAAAATTGCC CAAGGCATGGTAGATGGTTGGTA
Ct Al- Ct Virus/primernavn H5CS-240L H5CS-240Proino H5CS-192R rev
matrix H5CS compl.
primersekvens AACACCAAGTGTCAAACTCC IGAATGCCCCAAATAYGTGA  TATTTGGRGCTATAGCAGGC
30,88 0 A/barnacle_goose/Denmark/14538-1.01/2020-11-05(H5N8) AACACCAAATGTCAAACCCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCGATAGCAGGA
34,89 - Afturkey/Denmark/17840-2/2021-03-15(H5N8) AACACCAAATGTCAAACCCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCGATAGCAGGA
- - A_barnacle_goose_Denmark_25426-1.02_2021-12-18(H5N1)HA AACACCAAATGCCAAACCCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCGATAGCAGGG
- - A_European_herring_gull_Denmark_24620-1.01_2021-11- AACACCAGATGTCAAACCCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCGATAGCAGGG
10(H5N1)
19,56 - A/common_merganser/Denmark/17570-1.02/2021-03-03(H5N8) AACACCAAATGTCAAACTCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCGATAGCAGGG
18,63 36,03 Afchicken/Denmark/18064-11/2021-03-19(H5N5) AGCACCAAATGTCAAACCCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCGATAGCAGGG
22,90 - A/whooper_swan/Denmark/17481-1.02/2021-02-26(H5N8) AACACCAAATGTCAAACACC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCGATAGCAGGG
- - A_mallard_Denmark_24529-2_2021-11-07(H5N1) AACACCAAATGTCAAACCCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCTATAGCAGGG
17,17 27,06 A/pheasant/Denmark/17293-10/2021-03-02(H5N8) AACACCAAATGTCAAACTCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCAATAGCAGGG
34,96 - A_mallard_Denmark_24223-56_2021-10-25(H5N2)* AACACCAAATGTCAAACTCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TATTTGGGGCTATAGCAGGC
32,03 - A_domestic_duck_Denmark_18974-22_2021-04-19(mixed)* GATACCAAGTGTCAAACTCC GGAATGCCCCAAATACGTGA  TGTTTGGGGCTATAGCAGGC
Ct Al- Ct Virus/primernavn H5LH1 H5PRO H5RH1 rev compl.
matrix H5
primersekvens ACATATGACTACCCACARTATTCAG ~ TCWACAGTGGCGAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGRTAGCTGGTCT
25,20 2530  A/mute_swan/Denmark/17356-1.01/2021-02-28(H5N5) ACATATGACTACCCTCAGTATTCAG  TCAACAGCAGCGAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATGGCTGGTCT
25,18 24,87 A_peregrine_falcon_Denmark_13776-1_2020-10- ACGTATAACTACCCTCAGTATTCAG ~ TCAACAGCGGCGAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATGGCTGGTCT
30(H5N5)
31,42 31,78  A/barnacle_goose/Denmark/14536-1.01/2020-11- ACGTATGACTACCCTCAGTATTCAG ~ TCAACAGCGGCGAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATGGCTGGTCT
05(H5N8)
34,89 33,50  Afturkey/Denmark/17840-2/2021-03-15(H5N8) ACGTATGACTACCCTCAGTATTCAG  TCAACAGCGGCGAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATGGCTGGTCT
26,33 26,9  A_common_teal_Denmark_24428-12_2021-11-02(H5SN1)  ACGTATGACTACCCTCAGTATTCAG  TCAACAGCGGCGAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATAGCTGGTCT
21,92 20,95  A_common_buzzard_Denmark_25424-1.02_2021-12- ACGTATGACTACCCCCAGTATTCAG ~ TCAACAGCGGCGAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATGGCTGGTCT
18(H5N1)
18,83 19,44  A_European_herring_gull_Denmark_19968-1.02_2021- ACGTATGACTACCCTCAGTATTCAG ~ TCAACAGCGGCAAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATGGCTGGTCT
05-14(H5N1)
34,96 A_mallard_Denmark_24223-56_2021-10-25(H5N2)* ACATATGATTACCCGCAGTATTCAG  TCAACAGTGGCAAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATAGCTGGTCT
35,14 0** A_chicken_Denmark_S02750-3_2020(H5N1)* ACATATAATTACCCGCAATATTCAG  TCAACAGTGGCAAGTTCCCTAGCA  GCAATCATGATAGCTGGTCT
”-" angiver at virus ikke er testet i det pageeldende assay. **nederst i tabel HA2, havde Ct=36,99 i H5CS.
a . . . . .
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Bilag 5. Projektplan for overvagningen af Al i vilde fugle i
Danmark 2022

STATENS
SERUM
INSTITUT

Projektplan vedr. overvagning af avieer influenza (Al) virus i vilde fugle i Danmark i
2022.

Overvagningen af avizer influenza 1 vilde fugle 1 2022 udferes af Dansk Veteriner Konsortium (DK-VET), der
udgeres af Statens Serum Institut (SSI} og Kebenhavns Universitet (KU), 1 henhold til Arbejdsprogram VET
2022,

Til den passive overvagning indsendes kadavere til KU, som forestir obduktion og preveudiagelse og
videreforsendelse af prever til analyse for AT virus pa SSI. Svaberprover fra fjerfaldvildt udtaget pi DTU indgér
ligeledes i overvaigningen Svaberproverne undersoges pa SSI som varetager alle laboratorieanalyser.

Den aktive overvagning i raske, levende vilde fugle udferes i samarbejde mellem Fodevarestyrelsen (FVST),
Statens Naturhistoriske Museum, KU (SNM), KU og SSL FVST afholder udgifterne til udtagmng af prover pa
fjervildtvirksomheder og af SNM.

Prover fra evrige indsamlere kan indga i den aktive overvagning, safremt det er ringmarkere, koordineres af
SNM.

Vildfugleovervagningen i 2022 omfatter:

1) En EU koordineret passiv overvagning for hejpatogen avizr influenza (HPAI) virus i vilde fugle fundet dede
eller syge, 1 medfer af Komnussionens delegerede forordning (EU) 2020/689 af 17. december 2019

2) En national aktiv overvagning (screening) for lavpatogen avier influenza (LPAT) virus 1 levende vilde fugle.
herunder nedlagte fugle.

3) Molekyleer karakterisering af udvalgte virus og gener fra 1) + 2) og evt. virus fra flerkree. Der fokuseres pa
karakterisering af H5 og H7.

Baggrund

FVST er forpligtet til at overvage for HPAT virus i dede og syge vilde fugle i medfer af Kommissionens
delegerede forordning (EU) 2020/689 af 17. december 2019'. Overvagningen er en del af det EU-baserede
overvagningsprogram for AL der har veeret gennemfort siden 2003, og som er justeret lobende.

FVST udferer en national aktiv overvigning for LPAT virus 1 levende og nedlagte vilde fugle. Overvagningen
foretages som en screeming for LPAT virus 1 vildt levende fugle, der udger en forhejet nisiko med hensyn til
avier influenza, herunder undersegelse af nedlagt vildt (fortrinsvist svemmeznder).

Danmark er i kraft af sin geografiske placering et knudepunkt pa efterarstreekket for mange vandfuglearter, der
primzert yngler nord og nordest for Danmark. Det er eksempelvis arter som gragas, graand, krikand, pibeand,
troldand, hettemége, stormmage m fl. Enkelte arter kommer dog fra et sterre omrade, der streekker sig fra det
nordestlige Canada til Nordsibirien. Det er eksempelvis arter som kortnzbbet gas, knortegas, bramgas og
stenvender. De fleste arter overvintrer 1 Europa og Nordafrika. men iseer vadefugle treekker leengere mod syd.

! Kommissionens delegerede forordning (EUT) 2020/689 af 17. december 2019 om supplerende regler til Europa-Parlamentets og
Ridets forordning (EU) 2016/429 for s3 vidt angir regler om overvagning, udryddelsesprogramimer og status som sygdomsfii for visse
listeopforte og nye sygdomme.
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Alene 1 efterérs- og vintermanederne opholder omkring 3 mullioner andefugle sig 1 de danske farvande. Det
samlede antal vandfugle der treekker gennem landet er sandsynligvis langt sterre.

Hvis syge vandfugle, mficerede med fuglemnfluenza. er 1 stand til at flyve over store afstande, og hvis disse
traekfugle kan sprede virus til lokale arter eller omgivelserne, er ophavsomradet til kilde for smitte omfattende.

1 den aktive overvagning er malet at indsamle flest mulige positive fugleinfluenzaprever. Blandt andet derfor er
indsamlingerne koncentreret 1 efterarshalvaret, ud fra den erfaring at chancen for at finde fugleinfluenza er storst
1 denne periode. Endvidere er indsamlingen koncentreret om de arter, der udger en forhejet risiko med hensyn
til fugleinfluenza®. hvilket primert er vandfuglearter. I projektet har der derfor 1 de senere ar vaeret fokuseret pa
svemmezender (iser graand, krikand, pibeand), gees, svaner og mager.

Projektet er konstrueret pa en sidan made, at bade artssammensztningen og den geografiske fordeling er steerkt
afhsengig af SNM's korps af frivillige ringmzerkere og deres allerede eksisterende ringmeerkningsaktiviteter.
Det er Iykkedes 1 de foregdende ar at indsamle prover fra en lang raekke forskellige lokaliteter pa tveers af landet,
fra Vestjylland til @stsjelland. Dermed vil proverne sandsynligvis repraesentere de mindre geografiske forskelle
der méske er mellem fugle der gaster det vestlige Jylland og dem der gaster @stdanmark.

De enkelte arters treek- og spredningsmenstre er beskrevet 1 veerket Dansk Trekfugleatlas (Benlelkke ef. al.
2006).

Fremgangsmade

Alle prever, der skal indga 1 den passive overvagning (1) og den aktive screening (2), indsendes til laboratoriet
(SSI) den forstkommende hverdag efter preveudtagning.

Der modtages ikke prever pa SSI til den aktive overvagning 1 perioden 16. december 2022 — 1_ januar 2023.
De sidste prever i den aktive overvagning skal vere modtaget pa SSI senest 15. februar 2023 kl. 12. Der kan
maksimalt analyseres ca. 20 pools pr. uge, svarende til max. 100 fugle fra den aktive screeming.

SNM mé gerne udtage alle deres prover i efteraret 2022, ellers tilstrebes det at udtage si mange prever som
muligt, og mindst 230 prover, 1 efterdret 2022

1) Passiv overvigning

Formalet med overvagningen er dels at undersege dede og syge vilde fugle for HPAI virus, dels at fa
indberetninger om usedvanlig dedelighed og markante sygdomsudbrud hos vilde fugle, der kan vaere tegn pa
smutte med avizer nfluenza.

Fuglearter omfattet af overvagmngen fremgér af bilag 1 til denne aftale.

Veterinzrenhederne star for visitering og indsendelse af dode og syge vilde fugle indberettet af borgere.
Kadaverne indsendes til KU, som udtager en trachealsvaber og en kloaksvaber pr. fugl, disse kan pooles for
hver fugl til én samlet preve (pool) pr. fugl Desuden udtages sedvanligvis ogsa en hjernesvaber.
Svaberproverne analyseres pa SSL

Svaberprover fra fierfaldvildt udtages pd KU og analyseres pa SSI.

Tidshorisont 1 fredstid, PCR resultat: 4 arbejdsdage efter modtagelse.
Resultatet sigter mod at informere om der pavises HPAT virus.

* Target list of wild bird species for passive surveillance of H5 HPAI viruses in the EU. based on passive surveillance data from 2005
to 2017. EFSA (European Food Safety Authority), ECDC (European Centre for Disease Prevention and Control), EURL (European
Reference Laboratery on Avian Influenza), Brown I, Kmken T. Mulatti P, Smietanka K. Staubach C, Stroud D, Therkaldsen OF.
Willeberg P, Baldinelli F. Verdonck F and Adlhoch C. 2017. Scientific report: Avian influenza overview September - November 2017
EFSA Journal 2017;15(12):5141. 70 pp. doi:10.2003/ efsa 2017 5141.
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Tidshorisont 1 fredstid. opfoelgende virusisolation af H5/H7 positive prever: op fil 4-5 uger efter modtagelse.
Virusisolationen igangsattes normalt indenfor 4-5 dage. men kan tage op til 4-5 uger.

2) Aktiv overvigning

Der etableres samarbejde med Ringmeerkningscentralen under SNM, om indsamling af prever bl a_ 1 forbindelse
med ringmeerkningsaktiviteter 1 2022. De arter, der indsamles prover fra, udvaelges. si de bedst muligt tilgodeser
ensket om at indsamle fra fugle, der udger en forhejet risiko med hensyn til avier influenza. Der fokuseres
primert pa svemme- og dykender, dernmst pa svaner og mager. Antallet af fugle/prover det tilstrasbes at
indsamle, fremgfr af nedenstiende tabel. Der tilstrebes en geografisk fordeling af prever siledes at vigtige
vadomrader for rastende vandfugle prioriteres, fx- Vadehavsomradet, det Sydfynske @hav, Sydsjelland og
gerne Saltholm Preverne er kloaksvabere, eller evt. feecessvabere.

I fortsattelse af de tidligere ars overvagning vil FVST udtage og indsamle kloaksvaberpraver fra nedlagte nder
(graand, krikand, pibeand). Preverne udtages fortrinsvist 1 perioden 1/9 — 1/12, 2022 fra nedlagte vilde fugle
indleveret pa vildthandteringsvirksomhederne Kivan Food (150 fugle, nedskudt pa Sjalland/Lolland-Falster og
1 nerheden heraf), Alpevej Vildtbehandling (150 fugle, nedskudt pa Fyn) og Klosterheden Vildt (150 fugle,
nedskudt 1 Jylland, dog 1kke postnr. 8xxx).

Preverne mdsamles som kloaksvaber enkeltprover 1 kloakmedie (flerstyrkemedie) og pooles 1 laboratoriet inden
undersegelse. Safremt der er behov for analyse af enkeltprever 1 en positiv pool, kan enkeltpreverne testes; der
foretages alene undersegelse af enkeltpreverne, hvis poolen giver et uklart resultat. hvilket kan vare tilfeldet
ved tilstedevarelse af flere virus 1 samme pool. Pooling i laboratoriet foretages saledes, at en pool kun
indeholder max. 5 svabere indsamlet pa samme dato, sted (pa postnr. niveau) fra samme fugleart.

I nogle tilfelde udtager SNM faecessvabere, ved at svabre en frisk feecesklat og overfore svaberen til et ror med
3 ml AT kloakmedie. Der skal veere god sikkerhed for at fuglearten kan afgeres, dvs. klatter efter flokke af fugle.
der lige er lettet.

Som en ny aktivitet kan inkluderes prover fra evrige indsamlere, nar disse passer ind 1 overvagningen.

Tidshorisont: Primsere resultater 1 labet af 5 arbejdsdage efter modtagelse (influenza A, HS og H7, H5/H7
LPATHPAT). Sekundzre resultater (subtypming af virusisolater) mndenfor 4-5 uger. hvis der er tale om H5 eller
H7 subtype og inden for ca. 2 maneder, for andre H typers vedkommende Afrapporteres 1 slutrapporten.
Resultat: sigter 1 forste omgang mod at informere om der forekommer H5/H7 AT virus samt karakterisering af
H5/H7 subtyper m h t. patogenicitet. Endvidere en kortleegning af forekomsten af andre subtyper AI virus i vilde
danske fugle.

3) Molekyier karakterisering

Diversiteten af AT virus er stor og identifikation af specifikke virus-varianter kraever en narmere karakterisering
af virus, som giver mere information end subtypen. Formélet er hurtig karakterisering af H7 virus med henblik
pa identifikation af HTN9-China like virus, hurtig karakterisering af HS virus, karakterisering af H5 og H7 virus
med henblik pa evaluering af egnetheden af de anvendte RT-PCR assays til HS5/H7 subtypning,
subtypebestemmelse af ikde - H5/H7/H9 virus.

Ud over virus fra vilde fugle. kan evrige AT virus, som er identificeret 1 flerkrabes@tninger mv. 1 forbindelse
med fx AT mistanker og overvigningen 1 afkom fra opdrattet flervildt, karakteriseres.

Tidshorisont: identifikation af H7N9-China virus ca. 5 arbejdsdage efter pavisning af H7. Resultatet af gvrige
analyser rapporteres 1 slutrapporten.

Laboratoriemsessige undersogelser
SSI udferer alle analyser, dog udferes obduktioner og patologisk undersogelse af patologer pa KU. De
laboratoriemassige procedurer for den passive (1) og aktive (2) overvagning er 1 overensstemmelse med
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Kommissionens delegerede forordning (EU) 2020/689 af 17 december 2019" og anbefalinger fra EURL. Tkke
alle metoder 1l uddybende molekyler karakterisering (3) er dog beskrevet 1 anbefalingerne fra EURL. Det
onskede proveantal fremgér af nedenstiende skema.

1) Overvagning og tidlig pavisning af HPAI virus i dede vilde fugle

Alle prever underseges med pan-influenza A virus RT-PCR.

Positive prever underseges med HS og H7 specifik RT-PCR.

H5- og H7-positive prover patogenicitetsbestemmes ved sekventering.

Der foretages opfelgende virusisolation af H5/H7 positive prever. Virusisolater karakteriseres med HI-test (H-
typning) og N-typning og/eller RT-PCR og sekventering. I en udbrudssituation foretages virusisolation kun pa
udvalgte prover.

2) Screening for LPAI virus i levende vilde fugle, der udger en forhoejer risiko med hensyn fil avicer influenza
inkl. undersegelse af nedlagte fugle

Alle prover underseges med pan-nfluenza A virus RT-PCR.

Positive prever underseges med H5 og H7 specifik RT-PCR.

HS5/H7 posttive prever patogenicitetsbestemmes ved sekventering.

Der foretages virusisolation pa pan-influenza A virus positive praver.

Virusisolater karakteriseres med HI-test (H-subtypning) og N-typning og/eller RT-PCR og sekventering.

3) Molekyicer karakierisering

Udvalgte prover fra den passive og aktive overvigning karakteriseres med sekvensanalyse og/eller RT-PCR. af
HA og evt. NA og evrige gener. Der sigtes primert pa karakterisering af H5 og H7 virus, sekundeert pa
subtypebestemmelse af gvrige Al virus.

Lobende orientering om forlob

I 2. halvar mdkalder FVST ved behov til mader (evt. 1 form af telefon- eller videolinkmede) mellem FVST,
SNM og DK-VET om status pé preveantal, fund, eventuelle omfordelinger hvis det forventede antal fugle inden
for formalene ikke kan opnis, etc. Alternativt til moedeatholdelse, orienterer parterne hinanden pr. mail
méanedligt.

Afrapportering

DK-VET, SSL sender resultaterne af den passive overvagning til FVST i form af laboratoriesvar og indtaster
endvidere resultaterne 1 databasen for "Preveresultater for fuglemnfluenza™, https:/a1.fust dk/. Resultaterne er
hermed tilgzengelige pa den offentlige vildfugleoversigt pa FVST hjemmeside.

FVST foretager en arlig pligtig afrapportering til EU/EFSA medio marts 2023.

DK-VET udarbejder en samlet slutrapport med resultaterne af den passive og aktive overvagning. Slutrapporten
foreligger pa dansk senest ultimo juni 2023.

FVST ortenteres straks ved fund af HPAT virus. Fund af LPAT H7N9-Cluna-2013 afrapporteres ligeledes
hurtigst muligt, men kreever molekyler karakterisering og kan tage op til 5 arbejdsdage fra pavisning af H7
subtype.
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Opgave Antal fugle Antal prover
(poals)
Aktiv overvagning i levende
vilde fugle (inkl. nedlagte)
SNM 350 100
FVST, vetermarenheder 450 100
(nedlagt fjervildt)
@vrige indsamlere 50 40
I alt 850 fugle 240
Antal fugle (estimeret) | Antal prover (estimeret)
Passiv overvagning i dode
vilde fugle
Fierfaldvaldt
FVST, Veterinserenheder
Ialt Afhaenger af den 100
epidemiologiske
situation. men 1 fredstid
100 fugle
Kontaktpersoner

Charlotte K. Hjulsager, DK-VET. SSL

Lars E. Larsen, DK-VET, KU.

Pernille Dahl Nielsen, FVST.

Jesper Johannes Madsen og Kasper Thorup, SNM.
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BILAG 1
Liste over arter af vilde fugle, der skal ggres til genstand for malrettet preveudtagning og testning for avieer

influenza (malarter)

efsam

European Food Salety Autharity

— __'H

ANIMAL AND PLANT HEALTH UNIT

Target list of wild bird species for passive surveillance of
H5 HPAI viruses in the EU, based on passive surveillance
data from 2005 to 2017

This document was published in December 2017 as part of the EFSA-ECDC-EURL
scientific report Avian influenza overview September — November 2017,

This list is produced as a guide to operators involved in passive wild bird surveillance for sarly
wamning of HS HPAI in their region. The purpose of this list is to provide information on which bird
species to focus in order to achieve the most effective testing of dead binds for detection of HS HPAT
viruses. It should be noted that the programmes within countries should be modulated according to
demographics of local wild bird populations. Also, this list does not imply that only the carcasses of
wild bird species on this list should be examined for HS HPAL virus; carcasses of other wild bird
spacies also should be examined, if there are reasons to do so.

The list is based on the data on the detection of HS HPAI viruses in wild bird carcasses reported in
the Al passive surveillance system by Member States between 2005 and 2017, excluding data from
2011 to 2013 where no Al epizootics occured. Therefore, data incduded are from the HSN1 HPAT
mmunzms,hmmnmnmnmmwhﬂmxHmm

the thresholds for inclusion and some species tested at in large numbers but with low rates of
detection have been excluded. It may well be that these excluded species would be targeted for
active surveillance, i.e. testing apparently healthy wild birds, However, the cut-off point of 0.4% is a
pragmatic choice and may be changed up or down by MSs based on local conditions including
number of reports of dead wild birds and available funding.

mﬂﬂmmﬂﬁhmaﬂhﬂmamm&&4%awﬂm
included. The species are amranged in families (for the large family Anatidae also in subfamily, tribe or
genus), and ordered according to the species with the highest detection rates.

European Food Safety Authorky » Via Carlo Magno 1A+ 43126 Parma s traty T,
Tel. +39 0521 036 111 » Fax +33 0521 036 110 » wiw.afs3.europa.eu
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Eurmpmen Focd Setety Asherry
——

£.7% (1/15)
33.3% (1/3)

13.8% (22/159)
3.1% (86/2135)
0.8 (4/481)

0.7% (30/4075)

0.6% (7/1232)
0.5% (1/132)

(2) This does not indhude the Caspian gull (Larus eachinnans) or the yellow-legged gull { Larus michahells), which are
() Another wader, Mumenius species was not ncuded in this list because it was not identified ™ species. However, in the EU,

the: two most fikely Mumenius species are the Eurssian curlew (M anpuets) and the whimbred (&
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